BOLUM

SARS-COV-2 VIRUSUNUN YAPISI
VE VIROLOJIK OZELLIKLERI

GiRiS

KoronavirUsler, kus, yabani ya da evcil bazi
memeliler ve insanlar dahil olmak tzere ¢ok ce-
sitli konakgilari enfekte edebilen zarfli, tek sar-
malli RNA virlsleridir. Genomik organizasyon
ve filogenetik iliski temelinde, koronavirls ai-
lesi dort cinsten olusmaktadir: Alfakoronaviris
(aCoV), Betakoronavirls (BCoV), Gamakoronavi-
rds (yCoV) ve Deltakoronaviris (6CoV)[1]. Koro-
navirlslerin evrimsel analizi, aCoV ve BCoV’nin
yarasa ve kemirgenlerden, yCoV ve §CoV’nin ise
kus tirlerinden kaynaklandigini ortaya ¢ikarmis-
tir[2]. Koronavirisler, hizli mutasyona ugrama,
doku tropizmini degistirme, tlr bariyerini asma
ve farkli epidemiyolojik durumlara uyum sag-
lama yetenekleriyle bilinir[3]. 1960’lardan beri
alt insan koronavirlisi rapor edilmistir; bunlar-
dan dordi (0C43, 229E, NL63 ve HKU1), soguk
alginhig1 ve gastrointestinal sistem enfeksiyonu
benzeri semptomlarla giden hafif hastaliga ne-
den olurlar. Diger ikisi, siddetli akut solunum

Hande TOPTAN*
Mehmet KOROGLU?

sendromu koronaviriisii (SARS-CoV) ve Orta
Dogu solunum sendromu koronavirtsii (MERS-
CoV), zoonotik ortaya ¢ikmalari ve tiir bariyerini
gecerek insanlarda yuksek patojenite ve Olim
oranlarina neden olmalari nedeniyle dnemli halk
sagligl problemlerine neden olmustur. SARS-CoV
ve MERS-CoV’larin ana konakgidan (yarasalar) si-
rasiyla misk kedilerine veya tek horgliclii devele-
re, ardindan son olarak insanlara[4-6] aktarildig
bildirilmistir. Hem SARS- hem de MERS-CoV’lar
yuksek derecede patojenik olup %9.6 ve %34.3
fatalite oranlariyla sirasiyla 774 ve 866 kisinin
olimine yol agmislardir[7,8].

Aralik 2019'da Wuhan sehrinde kiimelenen
pnomoninin nedensel etkeninin yapilan ¢alisma-
lar neticesinde insanda hastalik yapan yedinci bir
koronaviris oldugu saptanmistir. Bu viriis donce
gecici olarak 2019 yeni koronaviris (2019-nCoV)
olarak adlandirilmis daha sonra Uluslararasi Vi-
ris Taksonomi Komitesi tarafindan siddetli akut
solunum sendromu koronavirls-2 (SARS-CoV-2)
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las ve ¢ok nadiren vertikal bulasin da 6rnek-
leri vardir.

VirUs sicakligin artmasiyla daha hizh inaktive
olur. UVC ve kismen UVB de belli bir siire son-
ra virUsil inaktive eder.

Virds bir RNA virsi oldugu icin stk mutasyo-
na ugrar ancak bu mutasyonun fenotipe yan-
siylp yansimayacagi degiskendir.

Virtslin bircok T hiicre ve B hiicre epitopu
oldugu icin meydana gelen mutasyonun mev-
cut asilarin tamamen etkisiz olmasina yol ac-
masli beklenmemektedir.
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