
Bölüm

Bu Ünitede Neler Öğreneceksiniz?

	♦ Nesleler arası benzerliğin nasıl ölçüldüğünü anlayabilme

	♦ Kümeleme algoritmaları ve uygun kullanım alanlarını ayırt 
edebilme

	♦ Hiyerarşik ve hiyerarşik olmayan teknikler arasındaki farkı 
anlayabilme ve küme sayısına karar verebilme

Hedefler

	♦ Kümeleme analizi uygulayabilme

	♦ Sonuçları yorumlayabilme.
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