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Ozlem SEZER!
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COVID-19 enfeksiyonuna genetik yatkinlik var midir?
SARS-CoV-2 ile karsilasan herkes enfekte olur mu?

SARS-CoV-2 neden tiim viicutta bulgu ve semptomlara neden olur?

> 8=

SARS-CoV-2 enfeksiyonu neden farkli yaslarda ve cinsiyetlerde farkli
klinik semptom ve bulgularla gozlenir?

&

COVID-19 ve doku grubu genleri arasinda iligki var m1?
6. COVID-19 ve immiin mekanizma arasinda iligki var m1?
7. COVID-19 ve Vitamin D arasinda nasil bir iliski var?

N .

GiRiS

SARS-CoV-2 enfeksiyonunun genis kitleleri kisa siirede etkilemesinde yaygin
cografik degisimler gostermesinde, hastalar arasinda gozlenen bulgular, semp-
tomlar ve klinik siddetin degiskenliginde, iilkeler ve kitalar arasinda mortalite
oranlarinin fakli olmasinda ve her bireyin tedaviye degisken yanitinda; gerek

enfeksiyon ajaninin gerekse konagin genetik farkliliklarindan kaynaklanabile-
cegi diistintilmektedir (1,2-35).

SARS-COV-2°NiN GENETIK OZELLIKLERI

SARS-CoV-2’nin de dahil oldugu Koronaviriisler, zoonotik viriislerdir. Ana
kaynag, yarasalar, domuzlar, kegi, koyun, tavsan, kopek ve yirtict yabani hayvan-
lardir (3).
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rina karg1 duyarlidir. Antijenler viicudumuza girdikleri zaman MyD88 ve NF-kB
etkilenir; transkripsiyon faktorii olan NF-kB proinflamatuar sitokinlerin salin-
masina neden olarak inflamasyonu baglatir. TLR7’de defekt, IFNRF7 yi aktive
eder bunun sonucu olarakta tipl IFN baskilanir, ayn1 zamanda IFN ile stimiile
edilen genlerin aktivasyonu da baskilanmis olur. IFN ve IFN ile stimiile edilen
genler, viriisle miicadelede rol oynar ve viriisiin daha agir enfeksiyona neden ol-
masini engeller (34). TLR7 defekti olanlarda TLR7 aktivasyonunu saglayan ve
HPV enfeksiyonunda verriilerin tedavisinde kullanilan imiquimod (IQ) tedavi-
sinin de etkili olabilecegi diistiniilmektedir (35).

SONUC

COVID-19 enfeksiyonuna yatkinlik ve diren¢ten kompleks genetik mekaniz-
malar sorumludur. Hastalarin COVID-19 enfeksiyonuna verdigi klinik ve tedavi
yanit1 da kisiye 6zgiidiir. Konak genotipinin ve konakg1 genotip-fenotip korelas-
yonunun arastirilmasi COVID-19 enfeksiyonunun etiyopatogenezini aydinlat-
mada ve kisiye 6zgii yeni tedavi stratejilerinin gelistirilmesinde 6nemlidir.
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