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GIRIS
Koronaviriisler (CoV), soguk alginhigindan
brongsiolit ve pnomoniye kadar degisen siddet-
te pek ¢ok solunum yolu hastaligindan sorumlu
zoonotik patojenlerdir. Son yillarda mortalitesi
yiiksek pnomoni ile seyreden biiyiik salginlara
neden olmustur. Agir Akut Solunum Sendromu
(SARS) olarak ilk CoV salgini Kasim 2002’de
Cin’de ortaya ¢ikmistir. Haziran 2012’de de
Suudi Arabistan’da Orta Dogu Solunum Send-
romu’na (MERS) neden olan CoV salginlar1 g6-
rilmiistiir. Daha sonra da Aralik 2019°da Cin’in
Wuhan kentinde Agir Akut Solunum Sendro-
mu-2’ye sebep olan pnémoni tablosu gelismis
ve viriis tiim diinyaya yayilarak pandemiye ne-
den olmustur. SARS-CoV-2 olarak adlandirilan
bu virtisun neden oldugu hastaliga Koronaviriis
Hastalig1-2019 (Corona Virus Disease) (CO-
VID-19) ad1 verilmistir (1,2).

VIRUSUN GENEL OZELLIKLERI

Koronaviriisler, zarfli, pozitif polariteli, tek sar-
malli RNA viriislerinin olduk¢a genis bir aile-
sidir. “Korona” adini viriisun tag benzeri yapi-
larindan almaktadir. Ciftlik hayvanlar1 ve evcil
hayvanlar da dahil olmak tizere insanlar1 ve pek
cok tiirti enfekte edebilirler. Nidovirales takimi,
Coronaviridae ailesi ve Coronavirinae alt famil-

KORONAVIRUS MiKROBIYOLOJISI

ve IMMUNOLOJISI
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yasi i¢inde yer alirlar. Bu alt familyada alpha-
coronaviriis (a«CoV), Betacoronaviriis (fCoV),
Gammacoronaviriis (yCoV), Deltacoronaviriis
(6CoV)’ler bulunmaktadir. «CoV ve BCoV’ler
insan enfeksiyonlarindan sorumludur ve SARS-
CoV, MERS-CoV ve SARS-CoV-2 BCoV’ler
icinde yer almaktadir (3,4).

CoV-229E, CoV-OC43, CoV-NL63 ve CoV-
HKU1 gibi insan koronaviriislerinin popiilas-
yonda dolastiklar1 uzun zamandir bilinmektedir
ve bunlar mevsimsel ve genellikle hafif solunum
yolu enfeksiyonlarina neden olurlar. Buna kar-
sin son yillarda ortaya gikan SARS-CoV, MERS-
CoV ve SARS-CoV-2 koronaviriisleri oldukga
patojeniktir ve mortalitesi yiiksek agir solunum
yetmezligi tablolarina neden olurlar (3-5).

SARS-Cov-2 Virusu

Koronaviriisler zarfli, helikal simetrili kapside
sahip, genomu (27-32 kb) diger RNA viriislerin-
den daha biiyiik olan tek sarmalli pozitif polari-
teli RNA virtisudur. Nitkleokapsid proteini (N)
ve genom ig¢ yapisal proteinle iligkili bir zarfla
ortiillidir: zar proteini (M: membrane protein),
spike proteini (S) ve zarf proteini (E: envelope
protein) (3,4,6).

Koronaviriis ailesinin bir iiyesi olarak yakin
zamanda dizilenen SARS-CoV-2’nin genom
boyutu yaklagik 29.9 kb’dir. SARS-CoV-2, dort
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tekrarlayan karsilagmalarda hizli yanit verilme-
sine neden olur. lyilesen hastalarda SARS-CoV-
2’ye 6zgii bellek gelisir bu sayede yeniden maruz
kalindiginda hizli ve giiglii bir immiin yanit olu-
sur (52,53).

Humoral yanit viriislerin temizlenmesinde,
hafiza yanitinin olugsmasinda 6nemlidir ve esas
olarak viriis S ve N proteinlerini hedef alir. En-
feksiyonu takiben viriise 6zgii IgM, IgG, IgA ve
notralizan IgG (nAb) olusmaktadir. Hastalarin
¢ogunda semptomlarin baslamasindan sonraki
20 giin icinde ve (medyan siiresi= 12 giin) se-
rokonversiyon gerceklesir ve IgM ve IgG tespit
edilebilir (54-57). IgM seviyeleri semptom bas-
langicindan yaklagik 3 hafta sonra azalmaya bag-
larken, IgG yiikselmeye devam eder, enfeksiyon-
dan 50-60 giin sonra zirve yapar ve 10 aya kadar
siirebilir. Azalan antikor seviyelerine ragmen,
hafiza B hiicreleri kalir ve viriise yeniden maruz
kalindiginda antikor tiretmek igin aktive olur
(58-60). Solunum yollarinda, IgA antikorlar1 ve
lokal T hiicreleri tarafindan saglanan mukozal
bagisiklik, SARS-CoV-2 enfeksiyonunu etkili bir
sekilde ortadan kaldirir ve sistemik yayilmay1
onlemede etkilidir (43).

Notralize edici antikorlar, virtisiin konak
hiicrelere girisini baskilayabilir. nAb’larin he-
defi ACE2 reseptoriine baglanan S proteininin
RBD bolgesidir. Boylelikle viriisun konaga giri-
sini bloke eder. Bu nedenle, yeni enfeksiyondan
korunmada ¢ok 6nemlidirler ve enfeksiyonu ta-
kiben 6 ay devam etmektedir (58,60,61).

SONUC

SARS-CoV-2 bulastiriciligi, morbidite ve mor-
talitesi yiiksek bir koronaviriis enfeksiyonudur.
Kisa siirede tiim diinyaya yayilarak pandemiye
neden olmustur. Hiicresel ve humoral immiini-
tenin dengeli bir sekilde islev gormesi, yiiksek
titreli notralizan antikorlar, dogal bagisiklik bi-
lesenlerinin diizenli islev gérmesi enfeksiyonun
eliminasyonunda son derece 6nemlidir. Viriis S,
N ve M proteinlerindeki antijenik epitoplar, ba-

g1siklik sistemi tarafindan taninir. Enfeksiyonu
takip eden aylarda antikor seviyelerinde azalma
olmasina ragmen, bellek hiicreleri hizli ve giiglii
bir yanit olusumu i¢in aktive edilebilir.
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