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1 COVID-19 Enfeksiyonunda 
Etiyoloji

Aralık 2019’da, Çin’in Hubei eyaleti, Wuhan’da, 
kaynağı bilinmeyen pnömonisi olan bir grup has-
ta tespit edildi. Hastaların çoğu Huanan Deniz 
Ürünleri Toptancı Pazarı’nı ziyaret etti. 31 Aralık 
2019’da, Çin Hastalık Kontrol ve Önleme Merkezi 
(Çin CDC) ve Wuhan şehri sağlık yetkilileri, 
Wuhan şehrinde bilinmeyen nedenlerden kay-
naklanan bir pnömoni salgını bildirdiler. 7 Ocak 
2020’de Çin CDC’si pnömonili hastaların alt solu-
num yolu örneklerinden yeni koronavirüsü ve 11 
Ocakta genomik dizi açıklandı. Bu yeni koronavi-
rüs, daha sonra Şiddetli Akut Solunum Sendromu 
Koronavirüs-2 (Severe Acute Respiratory Syndrome 
Coronavirus 2 “SARS-CoV-2’’) olarak adlandırıl-
dı. Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ), 2019’da belirle-
nen SARS-CoV-2’nin neden olduğu bu enfeksi-
yonu Coronavirus Hastalığı 2019 (COVID-19) 
olarak adlandırdı (1).

Ön çalışmalar, bu virüsün 2002 yarasa kay-
naklı SARS korona virüsleriyle çok yüksek genom 
benzerliği gösterdiğini saptadılar. Koronavirüs, 
9-12 nm boyutlarında uzun, yüzeyinde sivri uç-
ları bulunan RNA bazlı zarflanmış bir virüstür. 
Zarfın içindeki koronaviral genom, Anjiyotensin 
Dönüştürücü Enzim 2 (ACE2) reseptörüne bağla-
nan ve daha sonra ana hücre içindeki zarf ile hücre 
zarları arasındaki bir füzyona aracılık eden diken 
proteini (S) dahil dört ana yapısal protein taşır (2).

Genomunda, 16 yapısal olmayan proteini 
(NSP1-NSP16) kodlayan iki büyük gen ORF1a 

(sarı), ORF1b (mavi) bulunur. Bu NSP’ler, ge-
nom transkripsiyonu ve replikasyonunda yer alan 
bir replikasyon-transkripsiyon kompleksi (RTC) 
oluşturmak için işlenir. Örneğin, NSP3 ve NSP5 
sırasıyla Papain benzeri proteaz (PLP) ve 3CL-
proteazı kodlar. Her iki protein de polipeptitler-
de yarılır ve konakçı doğuştan gelen bağışıklık 
tepkisini bloke eder. NSP12, RNA’ya bağlı RNA 
polimerazı (RdRp) kodlar. NSP15, RNA helikazı-
nı kodlar (Şekil 1.). Bu şekle göre; yapısal genler, 
yeşil ile vurgulanan yapısal proteinleri, sivri uçları 
(S), zarfı (E), zarı (M) ve nükleokapsidi (N) kod-
lar. Aksesuar proteinleri (gri tonları) sayı, geno-
mik organizasyon, sekans ve fonksiyon açısından 
SARS CoV-2’ye özgüdür (Şekil 1) (3).

SARS-CoV daha önce güney Çin’deki at nalı 
yarasalarda saptandı. Kasım 2002’den Temmuz 
2003’e kadar 29 ülkede 8.096 teyit edilmiş vaka-
ya ve 774 ölüme (% 9.6 ölüm oranı) neden oldu. 
Güney Kore’de ilk şüpheli vaka 3 Nisan 2003’te 
bildirildi. 15 Haziran 2003 tarihi itibariyle üç olası 
vaka ve 17 şüpheli vaka herhangi bir ölüm olma-
dan tespit edildi. Küresel olarak, 2004’ten beri hiç-
bir SARS-CoV enfeksiyonu rapor edilmedi. 2012 
yılında Suudi Arabistan’da Akut Şiddetli Solunum 
Sendromu ve çoklu organ yetmezliği olan bir 
hastada yeni bir koronavirüs tespit edildi. Daha 
sonra MERS-CoV olarak adlandırılan bu pato-
jen, pnömoni ve akut solunum sendromu (Orta 
Doğu solunum sendromu) ile ilişkili olarak Arap 
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Şekil 4: SARS-CoV-2 S protein dizisinin karşılaştırmalı analizleri (8).


