re ADLI GENETIK VERILERIN

BOIUM  HecERLENDIRILMESINDE

O KULLANILAN iSTATISTIKi
YONTEMLER

Fatma CAVUS YONAR'
Suieda SARICA?

“Diinyada yasayan ve aralarinda genetik agidan anlamli bir fark
bulunmayan tiim insanlarin (~8 milyar insanin) DNA profilini bir sisteme
kaydedecek sihirli bir degnegimiz var olsaydi, bir DNA profilinin toplumdaki
gortilme sikligint ortaya koymak i¢in popiilasyon genetigi ve istatistik
biliminin yardimina gerek kalir miydi?”

(Yiikseloglu&Kara, 2018)

GiRi$

Adli genetik bilimi istatistiki hesaplamalara hem DNA {izerindeki tiim bol-
gelere bakmadig1 hem de diinya tizerindeki tiim insanlarin genotip verilerine
sahip olmadigi i¢in ihtiya¢ duymaktadir. Adli genetik, istatistikten yararlanarak
olay yerinden elde edilen DNA profilinin siipheliyle veya siiphelinin disinda
bir kisiyle eslesme olasiligina cevap vererek DNA delillerinin essizligini ortaya
koymakta, mahkemede kullanilabilir olmasini saglamaktadir. Yarg: sisteminde
adli genetik¢iden beklenen, biyolojik 6rneklerin gegerli bir yontem ile analiz
edilmesi, hazirlanan adli raporun anlagilabilir bir anlatim ile sunulmasi, sonug

ve yorumlarin giivenilir olmasidir.

DNA tiplendirilmesinin mahkemede kabul edilebilir delil olmasina kadar,
DNA tiplendirilmesi i¢in kullanilan metotlar tizerinde yogun arastirmalar ya-
pilmis ve kullanilan her bir lokusun tiim alelleri i¢in istatistiksel frekanslarin
tespitine yonelik popiilasyon ¢alismalar: gergeklestirilmistir. Popiilasyon gene-
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oncelikle popiilasyona 6zgii alel ve genotip frekanslarini bilmeli, sonrasinda da
elde edilen istatistiki sonuglarin yorumlanmasi ve mahkemeye sunulmasinda
uygun yaklasim metodunu belirlemelidir.

Nesep tayinlerinde, adli genetik raporunun sonug béliimiinde genel olarak
dahil etme s6z konusu ise, “...babasidir/annesidir” seklinde kesin bir ifade ye-
rine “.. babasi/annesi olabilecegi” seklinde ihtiyath bir ciimle kullanilmakta-
dir. Olasilik teorisi geregince, anne-baba-¢ocuk tgliisiinde gozlenen gegislerin
kiimiilatif dogrulugunun sayisal ifadesi %99.999 oranidir. Bu oranin le yani
9%100%e ulagmasi olasilik teorisi geregince imkansizdir. Dislama ise kesindir ve
%100diir.

Adli yarg: sisteminin delil ile siipheli arasindaki eslesmenin istatistiki olarak
ifade edilmesini istedigi durumlarda kalitatif yaklasim kabul goren bir metot
degildir. Diger metotlar kalitatif metodun aksine dislamaya ve genotipe dayali
yaklagimlardir. Diglamaya dayali metotlarda karigim DNA profilini olusturan
katilimcilarin genotipi bilinmeksizin delil degerlendirilmektedir. Eslesme olasi-
1181 ve olabilirlik oran1 metotlarinda ise delil her ayrintilari ile degerlendirilerek
yorumlanmaktadir.

Adli genetik alaninda kullanilan hesaplamalara haiz olmak, yargi sisteminin
anlayabilecegi bir sekilde ifade etmek, bu hesaplamalarin bilimsel temelini yo-
rumlamak adli DNA analizlerinin énemli bir boyutunu olusturmaktadir. Adli
genetikte yargi sistemine hizmet eden bilirkisilerin basarisi, kendisinden talep
edilenleri, bilimsel ve kabul goren temellere bagli kalmak sartiyla, basit ve anla-
silir bir bicimde ifade edebildigi 6l¢tidedir.
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