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GiRi$

Insanoglunun, insanlik tarihini aydinlatmaya yonelik meraki basta arkeoloji
ve tarih gibi bir¢ok bilim dalinin yardimi sayesinde devasa bir bilgi birikimi
glinimiize taginarak ge¢mise 151k tutulmaktadir. Paleoantropolojik arastirma-
lar sayesinde eski insanlarin demografisi, morfolojik yapilari, boy uzunluklari,
beslenme sekilleri, paleopatolojik bulgular, ortalama 6miir uzunlugunun sap-
tanmasi gibi konularda bilgi sahibi olabilmekteyiz. Kazidan ¢ikartilan iskelet
ornekleri tizerinde yapilan morfolojik ¢alismalar, merak edilen bir¢ok sorunun
cevaplanmasina olanak saglamaktadir. Molekiiler antropolojinin genetik bili-
miyle birlikte ilerlemesi, kazidan ¢ikan 6rnekler iizerinde molekiiler analizler
yapilmasinin énemini arttirmistir. Antik DNA (aDNA) dedigimiz bu ¢aligma-
lar; adli molekiiler genetik, antropoloji ve arkeoloji basta olmak iizere fizik,
kimya, jeoloji ve molekiiler biyoloji gibi bir¢ok farkl: bilimin bir araya gelerek
koordineli bir sekilde ¢alismasiyla bagariya ulasmaktadir.

Yumusak dokular, kemik ve dis gibi sert dokular farkli ¢evresel kosullara
dayanikli olmasi ve uzun yillar korunabilmesi nedeniyle hem adli vakalarda
hem de arkeolojik insan kalintilarinin genetik analizlerinde en iyi DNA kaynag:
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petrous kemiginden daha bagarili DNA sonuglar: elde edilebilmektedir. Ayni
kisilerden alinan petrous kemigi ve dis 6rneklerinden elde edilen DNA miktar-
larinin kargilagtirmalarinin yapildig ¢alismalarda, dise oranla petrous kemigin-
den 2,5 kat daha fazla miktarda DNA elde edildigi bildirilmistir.

Bir¢ok medeniyet ve topluma ev sahipligi yapan iilkemiz cografyasinda ya-
pilan arkeolojik ve antropolojik kazilarda, ¢ok sayida kemik ve dis kalintilar
elde edilmektedir. Bu iskelet kalintilarinin arkeolojik, antropolojik ve fiziksel
incelenmelerinin yani sira ge¢mis tarihimize 151k tutmasi agisindan molekiiler
genetik incelemelerinin yapilmasi da biiyiik 6nem arz etmektedir. Bu baglamda
detayli incelemelerin yapilarak kazilardan elde edilen 6rneklerin ve bulgularin
yurtdis1 laboratuvarlara gonderilmesinin 6niine gegilmesine ve molekiiler ant-
ropoloji alanin gelistirilmesine yonelik adimlar atilmali, talepleri karsilayabi-
lecek olgiide aDNA ¢alismalarinin yiriitiildiigi laboratuvarlarin sayist arttiril-
mal1 ve bu laboratuvarlar arasinda bilgi aligverisine olanak saglayan gerekli alt
yapinin olusturulmasi gerekmektedir.
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