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GİRİŞ

İnsanoğlunun, insanlık tarihini aydınlatmaya yönelik merakı başta arkeoloji 
ve tarih gibi birçok bilim dalının yardımı sayesinde devasa bir bilgi birikimi 
günümüze taşınarak geçmişe ışık tutulmaktadır. Paleoantropolojik araştırma-
lar sayesinde eski insanların demografisi, morfolojik yapıları, boy uzunlukları, 
beslenme şekilleri, paleopatolojik bulgular, ortalama ömür uzunluğunun sap-
tanması gibi konularda bilgi sahibi olabilmekteyiz. Kazıdan çıkartılan iskelet 
örnekleri üzerinde yapılan morfolojik çalışmalar, merak edilen birçok sorunun 
cevaplanmasına olanak sağlamaktadır. Moleküler antropolojinin genetik bili-
miyle birlikte ilerlemesi, kazıdan çıkan örnekler üzerinde moleküler analizler 
yapılmasının önemini arttırmıştır. Antik DNA (aDNA) dediğimiz bu çalışma-
lar; adli moleküler genetik, antropoloji ve arkeoloji başta olmak üzere fizik, 
kimya, jeoloji ve moleküler biyoloji gibi birçok farklı bilimin bir araya gelerek 
koordineli bir şekilde çalışmasıyla başarıya ulaşmaktadır. 

Yumuşak dokular, kemik ve diş gibi sert dokular farklı çevresel koşullara 
dayanıklı olması ve uzun yıllar korunabilmesi nedeniyle hem adli vakalarda 
hem de arkeolojik insan kalıntılarının genetik analizlerinde en iyi DNA kaynağı  
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petrous kemiğinden daha başarılı DNA sonuçları elde edilebilmektedir. Aynı 
kişilerden alınan petrous kemiği ve diş örneklerinden elde edilen DNA miktar-
larının karşılaştırmalarının yapıldığı çalışmalarda, dişe oranla petrous kemiğin-
den 2,5 kat daha fazla miktarda DNA elde edildiği bildirilmiştir. 

Birçok medeniyet ve topluma ev sahipliği yapan ülkemiz coğrafyasında ya-
pılan arkeolojik ve antropolojik kazılarda, çok sayıda kemik ve diş kalıntıları 
elde edilmektedir. Bu iskelet kalıntılarının arkeolojik, antropolojik ve fiziksel 
incelenmelerinin yanı sıra geçmiş tarihimize ışık tutması açısından moleküler 
genetik incelemelerinin yapılması da büyük önem arz etmektedir. Bu bağlamda 
detaylı incelemelerin yapılarak kazılardan elde edilen örneklerin ve bulguların 
yurtdışı laboratuvarlara gönderilmesinin önüne geçilmesine ve moleküler ant-
ropoloji alanın geliştirilmesine yönelik adımlar atılmalı, talepleri karşılayabi-
lecek ölçüde aDNA çalışmalarının yürütüldüğü laboratuvarların sayısı arttırıl-
malı ve bu laboratuvarlar arasında bilgi alışverişine olanak sağlayan gerekli alt 
yapının oluşturulması gerekmektedir.
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