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Giinimiizde adli bilimler, sug ve sug tiplerinin artisina paralel olarak kri-
minal olaylarin ¢6ziimlenmesinde daha fazla bilgi ve teknolojinin kullanimina
ihtiya¢ duymakta ve bu ihtiya¢ dogrultusunda her gecen giin hizla kendisini

gelistirmektedir. Bu gelismeler hukuk sisteminin adli bilimlerden beklentilerini
arttirarak daha kesin sonuglar talep etmesine sebep olmaktadur.

Kriminalistik alaninda genetik bilgimiz hakkinda veri saglayan genom, ya-
sam boyunca ¢evresel kosullardan etkilenmektedir. Epigenetik ise sabit genom
ile hareketli gevre arasinda bir koprii gorevi gormektedir. Epigenetik analizlerin
karsilagtirma materyali olmaksizin ¢aligmaya imkan sunuyor olmast DNA kim-
liklendirmesi karsisindaki en biiyiik avantajidir. Degisen cevre ve buna adapte
olan genom arasinda koprii gorevi goren epigenetik caligmalar ile adli olgularda
cevapsiz kalan bazi sorular cevaplanabilmektedir. DNA kimliklendirmesinin
yanu sira epigenetik analizler; biyocografik koken, fenotipik 6zellikler, soy bilgisi
ve epigenetik yasam tarzi ile ilgili genetik tahminlerde bulunarak adli bilimcile-
re arastirma kolaylig1 saglamaktadir.

Adli bilimler ve epigenetik, suga meyilli olan kisilerin ortak 6zellikleri oldu-
gu varsayimi iizerine ¢aligmalarini devam ettirmektedir. Bu 6zelliklerin belir-
lenmesi, sugun daha meydana gelmeden 6nlenebilirligi agisindan biiyiik 6nem
arz etmektedir. Diinya Saglik Orgiitii (DSO) madde bagimhligint “kullanilan
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Epigenetik mekanizmalar, gen ifadelerinde degisiklige sebep olarak ¢evresel

faktorlerin etkisi ile bu degisiklikler genoma tasinmakta ve sonrasinda kalitila-

rak sonraki nesillere aktarilabilmektedir. Epigenetik bilginin 6ngoriicti dogas:

toplumlar arasinda ayrimci tutumlar, sdylemler ve uygulamalar1 beraberinde

getirebilecegi gibi, tersi yonden bakildiginda ise bireyler, epigenetik bilgileri sa-

yesinde ongoriilebilen zararli maruziyetlerden, gesitli hastaliklardan omiirleri

boyunca kaginma firsat1 bulabileceklerdir. Genetik biliminin aksine epigenetik,

adli bilimler alaninda kullanilabilirligi yeni kesfedilmeye baslanmistir. Gelecek-

te epigenetik caligmalarin adli bilimlerde daha ¢ok kullanilabilecegine dair aras-

tirmalar hiz kesmeden devam etmektedir.
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