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Günümüzde adli bilimler, suç ve suç tiplerinin artışına paralel olarak kri-
minal olayların çözümlenmesinde daha fazla bilgi ve teknolojinin kullanımına 
ihtiyaç duymakta ve bu ihtiyaç doğrultusunda her geçen gün hızla kendisini 
geliştirmektedir. Bu gelişmeler hukuk sisteminin adli bilimlerden beklentilerini 
arttırarak daha kesin sonuçlar talep etmesine sebep olmaktadır.

Kriminalistik alanında genetik bilgimiz hakkında veri sağlayan genom, ya-
şam boyunca çevresel koşullardan etkilenmektedir. Epigenetik ise sabit genom 
ile hareketli çevre arasında bir köprü görevi görmektedir. Epigenetik analizlerin 
karşılaştırma materyali olmaksızın çalışmaya imkân sunuyor olması DNA kim-
liklendirmesi karşısındaki en büyük avantajıdır. Değişen çevre ve buna adapte 
olan genom arasında köprü görevi gören epigenetik çalışmalar ile adli olgularda 
cevapsız kalan bazı sorular cevaplanabilmektedir. DNA kimliklendirmesinin 
yanı sıra epigenetik analizler; biyocoğrafik köken, fenotipik özellikler, soy bilgisi 
ve epigenetik yaşam tarzı ile ilgili genetik tahminlerde bulunarak adli bilimcile-
re araştırma kolaylığı sağlamaktadır. 

Adli bilimler ve epigenetik, suça meyilli olan kişilerin ortak özellikleri oldu-
ğu varsayımı üzerine çalışmalarını devam ettirmektedir. Bu özelliklerin belir-
lenmesi, suçun daha meydana gelmeden önlenebilirliği açısından büyük önem 
arz etmektedir. Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) madde bağımlılığını “kullanılan 
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Epigenetik mekanizmalar, gen ifadelerinde değişikliğe sebep olarak çevresel 
faktörlerin etkisi ile bu değişiklikler genoma taşınmakta ve sonrasında kalıtıla-
rak sonraki nesillere aktarılabilmektedir. Epigenetik bilginin öngörücü doğası 
toplumlar arasında ayrımcı tutumlar, söylemler ve uygulamaları beraberinde 
getirebileceği gibi, tersi yönden bakıldığında ise bireyler, epigenetik bilgileri sa-
yesinde öngörülebilen zararlı maruziyetlerden, çeşitli hastalıklardan ömürleri 
boyunca kaçınma fırsatı bulabileceklerdir. Genetik biliminin aksine epigenetik, 
adli bilimler alanında kullanılabilirliği yeni keşfedilmeye başlanmıştır. Gelecek-
te epigenetik çalışmaların adli bilimlerde daha çok kullanılabileceğine dair araş-
tırmalar hız kesmeden devam etmektedir.
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