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Adli bilimler, olay yerinden usuliine uygun olarak toplanmis delillerin, bi-
limsel veriler 151g1nda degerlendirilerek olaya karismais kisilerin tespitini, olay
yeri ile magdurun veya failin iligkisini belirlemeyi amaglamaktadir. Bu iliskinin
ortaya ¢ikarilmasi ve adli makamlarin failin kim oldugu sorusuna yanit verebil-
mesi, siklikla olay yerine birakilmig biyolojik 6rneklerin miktarina ve kalitesine
baglidir. Bu agidan adli genetigin amaglarindan biri, olay yerinden toplanan
cevresel faktorlerden etkilenmis ve eser miktarda elde edilen biyolojik 6rnek-
lerin analizinin zor oldugu durumlarda bile farkli molekiiler genetik yontemler
kullanarak olayin ¢6ziimlenmesi ve fail(ler)in bulunmasidir.

Esasen adli genetik, genetik biliminden yararlanarak popiilasyonlar ici ve
popiilasyonlar arasi gesitliligi, kalitilan karakterleri analiz ederek ortaya ¢ikaran
ve bunu yasal anlagmazliklarin ¢6ziimii i¢in kullanan bilim dalidir.

Giiniimiizde adli genetik denince akla ilk olarak DNA analizi gelmektedir,
ancak adli genetigin kriminal vakalarda kullanimi1 DNA ile baglamamistir. Adli
genetigin tarihsel gelisimine baktigimizda, genetigin adli bilimlere uygulanmasi
oldugundan genetik bilimindeki gelismeler dogrultusunda bir gelisim gosterdi-
gini gormekteyiz. Insan genom projesinin geldigi nokta ile ¢alismalar biiyiik bir
ivme kazanmus, bu ivme tiim genetik ¢aligma alanlarinin mihenk tag1 olmustur.
Bu gelismeler adli genetigi dogrudan etkilemis, giiniimiiz ve gelecekte islenebi-
lecek suglarin agiga ¢ikarilmasinda biiyiik bir ¢igir agmaistir.

Adli genetik alanindaki ¢aligmalarda popiilasyonlar ici ve arasi gesitliligi
ortaya ¢ikarilmasinda ilk olarak kan gruplar: sistemlerinden, daha sonra po-

limorfik enzim grubu ve polimorfik protein sistemlerinden yararlanilmistir.
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dizi farkliliklarindan yararlanmaz ayni zamanda kalitsal materyal iizerinde
meydana gelen ve kalitilabilen ancak geri doniislii degisimler olan epigenetik
degisimlerden ve mikrobiyom analizinden de yararlanir. Adli epigenetik kim-
liklendirme standart adli DNA profilleme ile cevaplarina ulasilamayacak so-
rular1 cevaplamak i¢in epigenetik varyasyonlardan yararlanir. Kisiler aras: ve
dokular arasi var olan epigenetik profil farkliligina dayanarak, insan biyolojik
kanitlarinin doku tiplendirilmesi, bilinmeyen kanit donériiniin yasinin hesap-
lanmasi ve monozigotik ikizlerin ayrimi giinimiizde epigenetik profilleme ile
cevaplanmaya ¢aligilan sorulardir. Monozigotik ikizlerin ayrimi igin kullani-
labilecek bir diger yontem mikrobiyom analizidir. Bu analizin temeli insanla-
rin viicutlarinda tagidiklar: mikroplara dayanarak gergeklestirilmesidir. Bogaz
strlintiisti ile alinan 6rnekler mikroorganizmalarin bilesiminin agiklanmasi
i¢in destekleyici bir yontem olarak kullanilabilir. Bu yontemin DNA profilinin
yerini almasi pek miimkiin goziikmemektedir ¢iinki stabilitesi yoktur, kisinin
yasam1 boyunca mikroplarin bilesimi degismektedir. Ancak mikrobiyom ana-
lizi ileride ayn1 DNA profiline sahip insanlar arasindaki ayrimin saglanmasin-
da kullanilabilecektir.

Gelecekte, ozellikle karsilastirma 6rneginin bulunmadig1 durumlarda, sal-
dirganin tanimlanmasina yonelik bilgilerin elde edilmesinde SNP analiziyle
elde edilen sag, ten, goz rengi ve biyocografik soy tayinin yaninda epigenetik
profilden de yararlanilacag: diisiiniilmektedir. Vidaki ve Kaysere gore adli epi-
genomigin gelecekte, sigara kullanimi, alkol alimz, viicut boyut ve sekli, sosya-
ekonomik statiisii, nerede yasadigi, ne kadar aktif oldugu, nasil beslendigi gibi
sorulara yanit bulunmasinda kullanilabilecektir.

Sonug olarak adli genetik, adli bilimlerin ayrilmaz bir pargasi olarak ge¢mis-
te ve su anda oldugu gibi gelecekte de kriminal vakalarin ¢6ziimiinde kullanila-
rak adalete hizmet edecektir.
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