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Adli bilimler, olay yerinden usulüne uygun olarak toplanmış delillerin, bi-
limsel veriler ışığında değerlendirilerek olaya karışmış kişilerin tespitini, olay 
yeri ile mağdurun veya failin ilişkisini belirlemeyi amaçlamaktadır. Bu ilişkinin 
ortaya çıkarılması ve adli makamların failin kim olduğu sorusuna yanıt verebil-
mesi, sıklıkla olay yerine bırakılmış biyolojik örneklerin miktarına ve kalitesine 
bağlıdır.  Bu açıdan adli genetiğin amaçlarından biri, olay yerinden toplanan 
çevresel faktörlerden etkilenmiş ve eser miktarda elde edilen biyolojik örnek-
lerin analizinin zor olduğu durumlarda bile farklı moleküler genetik yöntemler 
kullanarak olayın çözümlenmesi ve fail(ler)in bulunmasıdır.

Esasen adli genetik, genetik biliminden yararlanarak popülasyonlar içi ve 
popülasyonlar arası çeşitliliği, kalıtılan karakterleri analiz ederek ortaya çıkaran 
ve bunu yasal anlaşmazlıkların çözümü için kullanan bilim dalıdır.

Günümüzde adli genetik denince akla ilk olarak DNA analizi gelmektedir, 
ancak adli genetiğin kriminal vakalarda kullanımı DNA ile başlamamıştır. Adli 
genetiğin tarihsel gelişimine baktığımızda, genetiğin adli bilimlere uygulanması 
olduğundan genetik bilimindeki gelişmeler doğrultusunda bir gelişim gösterdi-
ğini görmekteyiz. İnsan genom projesinin geldiği nokta ile çalışmalar büyük bir 
ivme kazanmış, bu ivme tüm genetik çalışma alanlarının mihenk taşı olmuştur. 
Bu gelişmeler adli genetiği doğrudan etkilemiş, günümüz ve gelecekte işlenebi-
lecek suçların açığa çıkarılmasında büyük bir çığır açmıştır. 

Adli genetik alanındaki çalışmalarda popülasyonlar içi ve arası çeşitliliği 
ortaya çıkarılmasında ilk olarak kan grupları sistemlerinden, daha sonra po-
limorfik enzim grubu ve polimorfik protein sistemlerinden yararlanılmıştır. 
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dizi farklılıklarından yararlanmaz aynı zamanda kalıtsal materyal üzerinde 
meydana gelen ve kalıtılabilen ancak geri dönüşlü değişimler olan epigenetik 
değişimlerden ve mikrobiyom analizinden de yararlanır. Adli epigenetik kim-
liklendirme standart adli DNA profilleme ile cevaplarına ulaşılamayacak so-
ruları cevaplamak için epigenetik varyasyonlardan yararlanır. Kişiler arası ve 
dokular arası var olan epigenetik profil farklılığına dayanarak, insan biyolojik 
kanıtlarının doku tiplendirilmesi, bilinmeyen kanıt donörünün yaşının hesap-
lanması ve monozigotik ikizlerin ayrımı günümüzde epigenetik profilleme ile 
cevaplanmaya çalışılan sorulardır. Monozigotik ikizlerin ayrımı için kullanı-
labilecek bir diğer yöntem mikrobiyom analizidir. Bu analizin temeli insanla-
rın vücutlarında taşıdıkları mikroplara dayanarak gerçekleştirilmesidir. Boğaz 
sürüntüsü ile alınan örnekler mikroorganizmaların bileşiminin açıklanması 
için destekleyici bir yöntem olarak kullanılabilir. Bu yöntemin DNA profilinin 
yerini alması pek mümkün gözükmemektedir çünkü stabilitesi yoktur, kişinin 
yaşamı boyunca mikropların bileşimi değişmektedir. Ancak mikrobiyom ana-
lizi ileride aynı DNA profiline sahip insanlar arasındaki ayrımın sağlanmasın-
da kullanılabilecektir. 

Gelecekte, özellikle karşılaştırma örneğinin bulunmadığı durumlarda, sal-
dırganın tanımlanmasına yönelik bilgilerin elde edilmesinde SNP analiziyle 
elde edilen saç, ten, göz rengi ve biyocoğrafik soy tayinin yanında epigenetik 
profilden de yararlanılacağı düşünülmektedir. Vidaki ve Kayser’e göre adli epi-
genomiğin gelecekte, sigara kullanımı, alkol alımı, vücut boyut ve şekli, sosya-
ekonomik statüsü, nerede yaşadığı, ne kadar aktif olduğu, nasıl beslendiği gibi 
sorulara yanıt bulunmasında kullanılabilecektir. 

Sonuç olarak adli genetik, adli bilimlerin ayrılmaz bir parçası olarak geçmiş-
te ve şu anda olduğu gibi gelecekte de kriminal vakaların çözümünde kullanıla-
rak adalete hizmet edecektir.
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