BOLUM 3

ALZHEIMER HASTALIGINDA LNCRNA VE APOPTOZ
ILISKISINE DAIR BILIMSEL EGILIMLER: 2013-2025
DONEMINDE BiBLIYOMETRIK BIiR ANALIZ

Serap KURT!
Fethi Sirr1 CAM?

GIRIS

Alzheimer hastaligy, ilerleyici norodejeneratif stireglerle karakterize edilen ve 6zel-
likle yash bireylerde bilissel islevlerin bozulmasina yol agan karmagik bir beyin
hastaligidir. Giiniimiizde bu hastalik, yalnizca saglik sistemlerine olan ekonomik
yiikityle degil, ayn1 zamanda bireylerin yasam kalitesini 6nemli 6l¢iide azaltma-
styla da kiiresel bir halk sagligi problemi olarak 6nemini korumaktadir. Literatiir-
de Alzheimer hastaliginin etiyopatogeneziyle iliskili bircok molekiiler mekaniz-
ma tanimlanmis olsa da son yillarda 6zellikle genetik ve epigenetik diizenleyici
unsurlarin rolii daha fazla arastirma odag: haline gelmistir. Bu baglamda, uzun
kodlamayan RNATar (IncRNA) Alzheimer hastaliginin molekiiler diizeyde anla-
silmasi agisindan 6nemli bir arastirma alani olarak 6ne ¢ikmaktadir (Di Gesualdo
vd., 2014; Wan vd., 2017).

LncRNAlar, protein kodlamayan ancak gen ekspresyonu, kromatin diizenlen-
mesi ve hiicresel stres yanitlarinin regiilasyonu gibi birgok kritik biyolojik siireci
yonlendiren RNA molekiilleridir. Son déonemde yapilan ¢alismalar, IncRNAlarin
norodejeneratif hastaliklarda, 6zellikle de Alzheimer patofizyolojisinde, apop-
toz mekanizmalari ile olan iliskisine isaret etmektedir (Dong vd., 2017; Zhang,
2023). Programlanmus hiicre 6liimii olarak bilinen apoptoz, Alzheimer hastaligin-
da noéron kaybinin temel nedenlerinden biri olarak goriilmekte; IncRNAlarin bu
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dokusuna bagli kalmayip daha pratik, invazif olmayan orneklerle de ilerlemeye
basladigini gostermektedir.

Kurumsal ve dergi diizeyindeki dagilimlar da alanin nasil evrildigini anlamak
acisindan onemlidir. Molecular Neurobiology, Frontiers in Pharmacology, Mole-
cular Therapy-Nucleic Acids gibi dergiler, molekiiler nérobilim, RNA biyolojisi ve
translasyonel aragtirmalara agik yayin ortami saglayarak bu literatiire liderlik et-
mektedir. Ayrica analiz edilen kurumlarin ¢ogunun Cin ve Iran kékenli olmasi;
bu iilkelerde hem arastirma altyapisinin hem de geng arastirmacilarin motivasyo-
nunun arttigini gostermektedir. Bu durum, Alzheimer-IncRNA-apoptoz arastir-
malar1 igin cografi olarak daha dagitik arastirma is birliklerinin de tesvik edilmesi
gerektigini isaret etmektedir.

Tematik harita analizleri ve anahtar kelime aglari, arastirma alanindaki odak
temalarin merkezilestigini, artik “motor temalar” olarak nitelendirilen kavramla-
rin Alzheimer disease, apoptosis, long noncoding RNAs gibi bagliklar etrafinda
glicli kiimelenmeler gosterdigini ortaya koymaktadir. Ancak “gene expression”
gibi temel fakat gorece daha az gelismis temalar da héla literatiirde hem siklikla
gecmekte hem de derinlemesine calisilmay1 beklemektedir. Ote yandan “natu-
ral antisense transcript” gibi temalar, su anda literatiirde sinirli sayida ¢aligma-
ya konu olmus; gelecekte yiiksek potansiyel tasiyan ama heniiz olgunlasmamus
alanlar olarak goriilmektedir. Sonug olarak, Alzheimer hastaligi, IncRNAlar ve
apoptoz iligkisi hakkindaki literatiir hem biiyiiyen bir ilgi alan1 hem de 6nemli
aragtirma firsatlar1 sunan bir zemin olusturmaktadur.
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