BOLUM 4

MOLEKULER EPIDEMiYOLOJIDE YAPAY ZEKANIN
ROLU: BIBLIYOMETRIK ANALIiZ
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GIRIS

Bibliyometrik analiz, son yillarda bilimsel aragtirmalarda daha fazla 6nem kaza-
nan, aragtirma iiretkenligini ve etki diizeyini degerlendirmeye yonelik kullanilan
ayni zamanda arastirma igeriginin hizli, dogru ve sistematik bi¢cimde anlagilmasi-
na olanak taniyan giiglii bir yontemdir. Bu yontem, bilimsel yayinlarin nicel gos-
tergeler tizerinden incelenmesine dayanarak belirli bir alandaki aragtirma egilim-
lerinin sistematik bigimde degerlendirilmesine olanak tanimaktadir. Aragtirma
performansinin olgiilmesinde kullanilan bu yontem, yalnizca yayin sayist veya
atif sayisi gibi temel gostergeleri degil, ayn1 zamanda yazar, kurum, tilke, dergi ve
disiplinler arasi etkilesimler gibi daha farkli parametreleri de degerlendirmektedir
(Adali vd., 2025; Aydin, 2024; Berberoglu vd., 2025; Boulesteix vd., 2020).

Molekiiler epidemiyoloji, hastaliklarin dagilimini ve nedenlerini molekiiler
diizeyde inceleyen bir bilim dalidir. Temel amaci, genetik, biyolojik ve cevresel
faktorlerin hastaliklarin ortaya ¢ikisi ve ilerlemesindeki roliinii anlamaktir. Ge-
leneksel epidemiyolojiden farki, sadece popiilasyon diizeyinde gozlem yapmak
yerine, hastaligi molekiiler ve genetik belirteglerle iliskilendirmesidir (Sung &
Hopper, 2023; Tiimmler, 2020). Ancak elde edilen verilerin artmasiyla birlikte
molekiiler epidemiyoloji arastirmalarinda klasik istatistiksel yontemler ¢alisma-
lar1 sinirlamaktadir. Bu noktada ise yapay zeka destegi ile olusturulan modeller
ve algoritmalar ile ¢alisilmaktadir (Ahmed vd., 2024; Hamilton vd., 2021; Puniya,
2025; Venturini vd., 2025; Ye vd., 2025).
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