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MOLEKÜLER EPİDEMİYOLOJİDE YAPAY ZEKANIN 
ROLÜ: BİBLİYOMETRİK ANALİZ
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GIRIŞ

Bibliyometrik analiz, son yıllarda bilimsel araştırmalarda daha fazla önem kaza-
nan, araştırma üretkenliğini ve etki düzeyini değerlendirmeye yönelik kullanılan 
aynı zamanda araştırma içeriğinin hızlı, doğru ve sistematik biçimde anlaşılması-
na olanak tanıyan güçlü bir yöntemdir. Bu yöntem, bilimsel yayınların nicel gös-
tergeler üzerinden incelenmesine dayanarak belirli bir alandaki araştırma eğilim-
lerinin sistematik biçimde değerlendirilmesine olanak tanımaktadır. Araştırma 
performansının ölçülmesinde kullanılan bu yöntem, yalnızca yayın sayısı veya 
atıf sayısı gibi temel göstergeleri değil, aynı zamanda yazar, kurum, ülke, dergi ve 
disiplinler arası etkileşimler gibi daha farklı parametreleri de değerlendirmektedir 
(Adali vd., 2025; Aydin, 2024; Berberoğlu vd., 2025; Boulesteix vd., 2020).

Moleküler epidemiyoloji, hastalıkların dağılımını ve nedenlerini moleküler 
düzeyde inceleyen bir bilim dalıdır. Temel amacı, genetik, biyolojik ve çevresel 
faktörlerin hastalıkların ortaya çıkışı ve ilerlemesindeki rolünü anlamaktır. Ge-
leneksel epidemiyolojiden farkı, sadece popülasyon düzeyinde gözlem yapmak 
yerine, hastalığı moleküler ve genetik belirteçlerle ilişkilendirmesidir (Sung & 
Hopper, 2023; Tümmler, 2020). Ancak elde edilen verilerin artmasıyla birlikte 
moleküler epidemiyoloji araştırmalarında klasik istatistiksel yöntemler çalışma-
ları sınırlamaktadır. Bu noktada ise yapay zeka desteği ile oluşturulan modeller 
ve algoritmalar ile çalışılmaktadır (Ahmed vd., 2024; Hamilton vd., 2021; Puniya, 
2025; Venturini vd., 2025; Ye vd., 2025).
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