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Hiicre dongiisii, hiicresel bilesenlerin ikiye katlandigi ve daha sonra yavru
hiicrelere dogru bir sekilde ayrildig1 olaylar dizisidir. Okaryotlarda, DNA repli-
kasyonu ayr1 bir sentez veya S-fazi ile sinirlidir ve kromozom ayrimi mitoz veya
M-fazinda meydana gelir. Iki gap fazi, G1 ve G2 olarak bilinen S fazini ve mitozu
ayurir.

Hiicre dongiisii ilerlemesini bozan herhangi bir sey, belirli bir hiicre popiilas-
yonunun azalmasina veya genislemesine yol agabilir. Timor hiicrelerinde; cogal-
may1 durduran sinyal yollarini bozan, ¢ogalmaya neden olan yollar1 aktive eden
mutasyonlar gelistigi agiktir. Insan tiimér hiicrelerinin hem hiicre déngiisii hem
de kontrol noktas: yollarinin anahtar bilesenleri i¢cinde mutasyonlar: vardir. Bu
boliimde hiicre dongiisii mekanizmasi ve kontrol noktasi sinyalizasyonuna odak-
lanarak, hiicre dongiisiin kanserdeki yeri anlatilmistir.

HUCRE BOLUNME DONGUSU

Hiicre béliinmesi, siral kontrol noktalarindan geger. Ilk G olan duragan hiic-
reden boliinme islemine hazirlandig1 G1'e hareket eder. Boylelikle hiicre boyutu-
nu kaybetmeden iki hiicreye gecis i¢in proteinler sentezlenir. Hiicre daha sonra
DNA sentez fazina veya kromozomlarin her birinin bir kez kopyalandig: S fazina
girer. Bunu, G2 faz1 izler ve sonra mitozu baglatir. Mitozun tamamlanmasi tizeri-
ne, yavru hiicreler, ortama bagl olarak, duragan veya ikinci bir hiicre béliinmesi
turu baslatabilir (Sekil 1).

Hiicre dongiisiiniin farkli fazlar1 boyunca ilerleme, hiicre béliinmesi igin ge-
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