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CALICIVIRIDAE GENEL BILGILER

Caliciviridae ailesi, 7,4 ila 8,5 kilobaz uzunlugunda
pozitif anlamli tek sarmalli RNA genomlarina sahip,
zarfsiz ve 27-40 nm capinda ikozahedral virionlar
olusturan bir virus grubudur. Genomlari coklu acik
okuma cerceveleri (ORF'ler) icerir; 5" ucunda VPg
proteini, 3" ucunda ise poli(A) kuyrugu bulunur. Kap-
sid yapisi, T=3 simetrisine sahip ana yapisal protein
VP1 tarafindan olusturulur; VP2 ve VPg proteinleri de
bu yapiya katki saglar. Elektron mikroskobu ile ince-
lendiginde, virion ylzeyinde “calyx” (Latince fincan)
seklinde cokuntuler gortltr. Caliciviruslar, asit ve
kimyasallara karsi ytksek cevresel direngleriyle bili-
nir. Bu aile, memelilerden slringenlere kadar genis
bir konak araligini enfekte eden on bir cinsten olu-
sur. Insan noroviruslari, diinya capinda akut gastro-
enteritin baslica nedenlerinden biri olarak 6ne ¢ikar.
Lagovirus, Sapovirus, Vesivirus ve Nebovirus gibi diger
cinsler de cesitli hayvan konaklari ve hastaliklarla ilis-
kilidir. Ayrica kazlar, yilanlar, kurbagalar ve baliklarda
tanimlanan siniflandiriimamis caliciviruslar, bu aile-
nin evrimsel ¢cesitliligini gdstermektedir.
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DOMUZLARIN VEZIKULER
EXANTHEM (VES) HASTALIGI
(VESICULAR EXANTHEMA OF
SWINE VIRUS - VESV)

Vesicular Exanthema of Swine Virus (VESV), Domuz-
larda Domuz VezikUler Ekzantemi (VES) olarak bili-
nen, burunda, agiz mukozasinda, ayak tabanlarinda
ve ayak parmaklari arasinda agrili kabarciklarin olu-
sumu ve ates ile karakterize akut, oldukga bulasici
ihbari mecburi bir hastaliktir. VES enfeksiyonu gebe-
lik sirasinda meydana gelirse dusiklere ve 6l do-
gumlara neden olur. Hastalik, Dinya Hayvan Saghg
Orgiti'nin (OIE) kontrollt hastaliklar listesinde yer
almamaktadir. VESV kaynakli bilinen bir gida glven-
ligi endisesi yoktur.

Caliciviridae familyasindaki Vesivirus cinsine ait zarf-
siz, pozitif anlamli, tek sarmalli bir RNA virusudur.
Vesivirus, yaklasik 8300 bazlik tek bir pozitif anlamli,
poliadenile RNA genomu iceren kigUk viruslardir.
Genomik RNA (¢ acik okuma cercevesi (ORF) kodlar.
Ilk ve en biytik ORF, RNA'ya bagimli RNA polimeraz,
sistein proteaz, genoma bagli viral protein (VPg) ve
RNA helikaz proteinlerinin tanimlandigi yapisal ol-
mayan proteinleri kodlar. Bol miktarda subgenomik
mRNAdan eksprese edilen ikinci ORF, tek yapisal
veya kapsid proteinini kodlar. U¢ cercevenin en k-
cUgu olan Uclncl cerceve, genomik RNAnin en ug
3"ucunda bulunur (Sekil 4.1).
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