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Caliciviridae, Coronaviridae ve 
Tobaniviridae4

CALICIVIRIDAE GENEL BILGILER

Caliciviridae ailesi, 7,4 ila 8,5 kilobaz uzunluğunda 

pozitif anlamlı tek sarmallı RNA genomlarına sahip, 

zarfsız ve 27-40 nm çapında ikozahedral virionlar 

oluşturan bir virus grubudur. Genomları çoklu açık 

okuma çerçeveleri (ORF’ler) içerir; 5′ ucunda VPg 

proteini, 3′ ucunda ise poli(A) kuyruğu bulunur. Kap-

sid yapısı, T=3 simetrisine sahip ana yapısal protein 

VP1 tarafından oluşturulur; VP2 ve VPg proteinleri de 

bu yapıya katkı sağlar. Elektron mikroskobu ile ince-

lendiğinde, virion yüzeyinde “calyx” (Latince fi ncan) 

şeklinde çöküntüler görülür. Caliciviruslar, asit ve 

kimyasallara karşı yüksek çevresel dirençleriyle bili-

nir. Bu aile, memelilerden sürüngenlere kadar geniş 

bir konak aralığını enfekte eden on bir cinsten olu-

şur. İnsan norovirusları, dünya çapında akut gastro-

enteritin başlıca nedenlerinden biri olarak öne çıkar. 

Lagovirus, Sapovirus, Vesivirus ve Nebovirus gibi diğer 

cinsler de çeşitli hayvan konakları ve hastalıklarla iliş-

kilidir. Ayrıca kazlar, yılanlar, kurbağalar ve balıklarda 

tanımlanan sınıfl andırılmamış caliciviruslar, bu aile-

nin evrimsel çeşitliliğini göstermektedir.

DOMUZLARIN VEZIKÜLER 
EXANTHEM (VES) HASTALIĞI  
(VESICULAR EXANTHEMA OF 
SWINE VIRUS - VESV )

Vesicular Exanthema of Swine Virus (VESV), Domuz-
larda Domuz Veziküler Ekzantemi (VES) olarak bili-
nen, burunda, ağız mukozasında, ayak tabanlarında 
ve ayak parmakları arasında ağrılı kabarcıkların olu-
şumu ve ateş ile karakterize akut, oldukça bulaşıcı 
ihbarı mecburi bir hastalıktır. VES enfeksiyonu gebe-
lik sırasında meydana gelirse düşüklere ve ölü do-
ğumlara neden olur. Hastalık, Dünya Hayvan Sağlığı 
Örgütü’nün (OIE) kontrollü hastalıklar listesinde yer 
almamaktadır. VESV kaynaklı bilinen bir gıda güven-
liği endişesi yoktur.

Etiyoloji 

Caliciviridae familyasındaki Vesivirus cinsine ait zarf-
sız, pozitif anlamlı, tek sarmallı bir RNA virusudur. 
Vesivirus, yaklaşık 8300 bazlık tek bir pozitif anlamlı, 
poliadenile RNA genomu içeren küçük viruslardır. 
Genomik RNA üç açık okuma çerçevesi (ORF) kodlar. 
İlk ve en büyük ORF, RNA’ya bağımlı RNA polimeraz, 
sistein proteaz, genoma bağlı viral protein (VPg) ve 
RNA helikaz proteinlerinin tanımlandığı yapısal ol-
mayan proteinleri kodlar. Bol miktarda subgenomik 
mRNA’dan eksprese edilen ikinci ORF, tek yapısal 
veya kapsid proteinini kodlar. Üç çerçevenin en kü-
çüğü olan üçüncü çerçeve, genomik RNA’nın en uç 
3’ ucunda bulunur (Şekil 4.1).
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