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Flaviviridae

GENEL BILGILER 

İnsanoğlunun diğer canlılarla birlikte yaşamını pay-
laştığı dünya üzerinde bugüne kadar yaklaşık 6.400 
memeli türü tanımlanmış durumdadır. Bunlardan 
yaklaşık 200 kadarı Avrupa ülkelerinde görülebilir-
ken ülkemizde ise yaklaşık 170 memeli türünün ya-
şadığı bilinmektedir. 

Esas olarak memeliler ve kuşları enfekte eden 
virusların bulunduğu bu ailedeki viruslar 9.0-13 kb 
uzunluğunda pozitif polariteli linear tek iplikçikli 
RNA (ssRNA) içermektedir ‘Flaviviridae’ ismini (fl avus, 
Latincede ‘sarı’ anlamına gelmektedir) Sarıhumma 
virus’undan almıştır. Genellikle 45-60 nm virion bü-
yüklüğüne sahip viruslar kübik simetriye sahiptirler. 
Zarlı viruslardır ve zar üzerinde bulunan E2 glikopro-
teini virusun dominant proteini olarak bilinmektedir. 
Viral replikasyon sitoplazmada gerçekleşmektedir. 
Virion, hücre içi zarlardan tomurcuklanarak ekzosi-
toz yoluyla konak hücreden çıkmaktadır. Flaviviridae
ailesindeki viruslar çevre şartlarında ve dezenfek-
tanlara maruz kalmaları durumunda hızla inaktive 
olmaktadırlar. Bu ailedeki viruslar genellikle vektör 
(kene, sokucu sinekler) aracılığıyla bulaşmaktadır ay-
rıca bu aile içinde zoonoz karakter gösteren viruslar 
yer almaktadır. Hem horizontal hem de vertikal yolla 
bulaşabilen virusların yanı sıra kan ve cinsel yolla bu-
laşan viruslar da bulunmaktadır. 

Bu bölümde Flaviviridae ailesinde (Şekil 5.1) Ort-
hofl avivirus genusunda yer alan Louping ill; Wes-
selsbron enfeksiyonu; Domuzların Japon Ensephali-
tisi Virus; Pestivirus genusunda yer alan Bovine Viral 
Diarrhea-Mucosal Disease; Border Disease; Avrupa 
Domuz Vebası; Atipik Domuz Pestivirus, Hepacivirus
genusunda yer alan Bovine Hepacivirus ve Pegivirus
genusunda yer alan Porcine Pegivirus enfeksiyonları 
hakkında kısa ve temel bilgiler sunulmuş olup gün-
cel veriler aktarılmaya çalışılmıştır. 
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