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7 Paramyxoviridae ve Pneumoviridae

PARAMYXOVIRIDAE GENEL 
BILGILER

Uluslararası Virus Taksonomi Komitesi’nin (Interna-
tional Comittee Taxonomy of Viruses-ICTV) 2024 
yılı bildirimine göre, Paramyxoviridae ailesi, Mono-
negavirales dizisi içerisinde sınıfl andırılan 11 virus 
ailesinden biridir. Paramyxoviridae ailesi, dokuz alt 
aile içerisinde sınıfl andırılan 23 cins ve 153 virus 
türünü kapsamaktadır (Şekil 7.1). Paramyxoviruslar, 
başta insan, evcil ve yabani memeli hayvanlar olmak 
üzere deniz memelileri, kanatlı hayvanlar, balıklar, 
sürüngenler ve kemirgenlerde enfeksiyon meydana 
getirmektedir. İnsanlarda ve memeli hayvanlarda 
enfeksiyonlara genellikle Feraresvirinae, Orthopa-
ramyxovirinae ve Rubulavirinae alt ailelerinde yer 
alan viruslar neden olurken; Avulavirinae alt aile-
sindeki viruslar kanatlı hayvanlarda, Glossavirinae, 
Ichthysvirinae, Kamposvirinae, Metaparamyxovirinae 
ve Skoliovirinae alt ailelerinde yer alan viruslar ise ba-
lıklar ve diğer sucul canlılarda enfeksiyonlara yol aç-
maktadır. Ayrıca Orthoparamyxovirinae alt ailesinde 
bulunan Henipavirus cinsi zoonotik açıdan önemli 
virusları içermektedir. Paramyxovirusların bulaşması 
genellikle enfekte hayvanlarla yakın temas veya bu 
hayvanların salgılarıyla doğrudan temas yoluyla ger-
çekleşir. Bununla birlikte, aerosol yolla bulaşma da 
önemli bir rol oynamaktadır. Zoonotik hastalıklarda 
ise hayvanların ısırması, bulaşma açısından ayrıca 
önem taşımaktadır. Paramyxoviridae ailesine ait vi-
rusların neden olduğu enfeksiyonlarda, solunum, 
sindirim ve sinir sistemi gibi birçok organ ve doku et-
kilenebilir. Enfeksiyonlar, ensefalit ve pneumoniden 

diyare ve abortlara kadar geniş bir yelpazede klinik 
belirtilerle seyredebilir. Hastalığın seyri de oldukça 
değişkendir, bazı olgularda şiddetli ve perakut form-
lar görülürken, bazı vakalar subklinik ya da tamamen 
asemptomatik olabilir.

Paramyxoviridae ailesine ait virionlar zarfl ı olup 
genellikle 150 nm çapındadır. Morbillivirus cinsine ait 
viruslar ise 150-300 nm arasında değişen daha bü-
yük çaplara sahip olabilir. Virionlar pleomorfi k özel-
lik göstermekte ve elektron mikroskobunda küresel 
veya fi lamentöz formlar şeklinde gözlenmektedir. 
Viral nükleokapsid, helikal simetriye sahip olup, li-
neer, segmentsiz, negatif polariteli tek iplikçikli RNA 
genomu içerir. Bu genom genellikle 15 kb uzunlu-
ğundadır. Ancak Henipavirus (yaklaşık 18 kb), Jeilong-
virus (17-20 kb) ve Morbillivirus (15-16 kb) gibi cinsler, 
daha uzun genomlara sahip virusları içermektedir. 
Viral RNA genellikle 6-8 gen bölgesine sahiptir ve 
7-11 arasında protein kodlamaktadır. Ruminantlar ve 
domuzlarda önemli enfeksiyonlara neden olan virus 
türlerini içeren, Morbillivirus ve Respirovirus cinsleri, 6 
gen bölgesiyle 8 protein kodlarken; Orthorubulavi-
rus cinsi 7 gen bölgesiyle 8 protein ve Henipavirus 
cinsi ise 6 gen bölgesiyle 9 protein kodlamaktadır. 
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