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8 Picornaviridae

GENEL BILGILER

Dünya çapında o ldukça yaygın olan Picornavirus 
enfeksiyonları, insanlarda ve çok sayıda hayvan tü-
ründe enfeksiyon oluşturabilmektedir. Enfekte ettik-
leri konaklarda veziküler hastalıklar, solunum sistemi, 
gastrointestinal sistem ve sinir sistemini etkileyen 
hastalıklara neden olmaktadır. 

Picornaviridae ailesi, 5 alt aile, 68 cins, 150’den 
fazla virus türünden oluşmaktadır (Şekil 8.1). Aile 
üyeleri zarfsız, T=1 (psödotip T=3) simetrisine sahip 
ikozahedral kapsid yapısında, segmentsiz, pozitif 
polariteli, 6.7-10.1 kb arasında değişen uzunlukta 
tek iplikçikli bir RNA genomuna sahiptir. Genomla-
rı tek bir açık okuma çerçevesi (Open Reading Fra-
me-ORF) içermektedir. Genomun 5′ ve 3′ uçlarında 
iki çevrilmemiş bölge (Untranslated region-UTR) 
bulunmaktadır. ORF’da yapısal proteinler (structural 
protein-SP) ve yapısal olmayan proteinleri (nonst-
ructural protein-NSP) kodlayan, P1, P2 ve P3 olarak 
adlandırılan 3 gen bölgesi bulunmaktadır. P1, kapsid 
proteinleri olan 1A, 1B, 1C ve 1D (VP4, VP2, VP3 ve 
VP1 olarak da adlandırılan) yapısal proteinleri kodlar 
ve kapsidi oluşturur. Kapsit, her biri bu 4 kapsit pro-
teininden oluşan 60 özdeş protomerden oluşmakta-
dır. P2 ve P3 ise yapısal olmayan proteinleri kodlaya-
rak replikasyonda rol oynamaktadır. P2 bölgesi 2A, 
2B ve 2C proteinlerini, P3 bölgesi ise 3A, 3B, 3C ve 
3D proteinlerini kodlamaktadır. Picornaviruslar diğer 
RNA viruslarında olduğu gibi proofreading meka-
nizmasından yoksun olmaları nedeniyle uğradıkları 
mutasyonlar ve rekombinasyonlardan kaynaklı ola-
rak oldukça yüksek genetik çeşitliliğe sahiptir. Söz 

konusu evrimsel mekanizmalar viruslara çevresel ko-
şullara dayanıklılık, tür bariyerini geçerek konak ara-
lığını genişletmek ve patojeniteyi artırabilecek yeni 
viral varyantların ya da genotiplerin ortaya çıkması 
gibi avantajlar sağlamaktadır.

Bu bölüm neredeyse bütün omurgalıları enfekte 
edebilen Picornaviridae ailesinde bulunan, hayvan 
sağlığını etkileyen ve veteriner hekimlik açısından 
önem arz eden virusları ve bu virusların neden ol-
dukları hastalıkları içermektedir.

ŞAP HASTALIĞI (FOOT AND 
MOUTH DISEASE-FMD)

Şap hastalığı, sığır, manda, domuz, koyun ve keçi 
gibi hem yabani hem de evcilleştirilmiş artiodaktille-
ri (çift tırnaklı hayvanlar) etkileyen, ekonomik açıdan 
oldukça önemli hastalıklardan biridir. Hayvanlarda 
özellikle ağız, ayak ve meme bezleri etrafındaki epi-
tellerde veziküllerle karakterize bir hastalık tablosu-
na neden olmaktadır. Hastalıktan etkilenen genç 
hayvanlar dışında ölüm oranı genellikle düşüktür, 
ancak yüksek oranda verim kayıpları görülmekte-
dir. Bunun yanında dünya çapında hayvansal ürün 
ticaretini olumsuz yönde etkileyerek uluslararası 
pazarlara erişimin kısıtlanmasına neden olmaktadır. 
Dünya Hayvan Sağlığı Örgütü (Offi  ce International 
des Epizooties-OIE), Şap hastalığı açısından ülkeleri 
aşılı veya aşısız ancak Şap hastalığı mevcut, aşılı an-
cak Şap hastalığından ari ve aşısız ve Şap hastalığın-
dan ari olmak üzere 3 kategoride sınıfl andırmaktadır. 
Dünya genelinde 100'den fazla ülke hala şap hastalı-
ğından etkilenmektedir. Hastalık Asya, Afrika ve Orta 
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