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GENEL BILGILER

Dunya capinda olduk¢a yaygin olan Picornavirus
enfeksiyonlari, insanlarda ve cok sayida hayvan ti-
rinde enfeksiyon olusturabilmektedir. Enfekte ettik-
leri konaklarda vezikiler hastaliklar, solunum sistemi,
gastrointestinal sistem ve sinir sistemini etkileyen
hastaliklara neden olmaktadir.

Picornaviridae ailesi, 5 alt aile, 68 cins, 150den
fazla virus tlrtinden olusmaktadir (Sekil 8.1). Aile
Uyeleri zarfsiz, T=1 (psddotip T=3) simetrisine sahip
ikozahedral kapsid yapisinda, segmentsiz, pozitif
polariteli, 6.7-10.1 kb arasinda degisen uzunlukta
tek iplik¢ikli bir RNA genomuna sahiptir. Genomla-
r tek bir aclk okuma cercevesi (Open Reading Fra-
me-ORF) icermektedir. Genomun 5’ ve 3" uglarinda
iki cevrilmemis bolge (Untranslated region-UTR)
bulunmaktadir. ORF'da yapisal proteinler (structural
protein-SP) ve yapisal olmayan proteinleri (nonst-
ructural protein-NSP) kodlayan, P1, P2 ve P3 olarak
adlandirilan 3 gen bolgesi bulunmaktadir. P1, kapsid
proteinleri olan 1A, 1B, 1C ve 1D (VP4, VP2, VP3 ve
VP1 olarak da adlandirilan) yapisal proteinleri kodlar
ve kapsidi olusturur. Kapsit, her biri bu 4 kapsit pro-
teininden olusan 60 6zdes protomerden olusmakta-
dir. P2 ve P3 ise yapisal olmayan proteinleri kodlaya-
rak replikasyonda rol oynamaktadir. P2 bolgesi 2A,
2B ve 2C proteinlerini, P3 bolgesi ise 3A, 3B, 3C ve
3D proteinlerini kodlamaktadir. Picornaviruslar diger
RNA viruslarinda oldugu gibi proofreading meka-
nizmasindan yoksun olmalari nedeniyle ugradiklari
mutasyonlar ve rekombinasyonlardan kaynakli ola-
rak oldukca yuksek genetik cesitlilige sahiptir. S6z

konusu evrimsel mekanizmalar viruslara cevresel ko-
sullara dayaniklhilik, tdr bariyerini gecerek konak ara-
li§ini genisletmek ve patojeniteyi artirabilecek yeni
viral varyantlarin ya da genotiplerin ortaya ¢ikmasi
gibi avantajlar saglamaktadir.

Bu bolim neredeyse bitin omurgalilari enfekte
edebilen Picornaviridae ailesinde bulunan, hayvan
saghgini etkileyen ve veteriner hekimlik agisindan
dnem arz eden viruslari ve bu viruslarin neden ol-
duklari hastaliklarr icermektedir.

SAP HASTALIGI (FOOT AND
MOUTH DISEASE-FMD)

Sap hastaligl, sigir, manda, domuz, koyun ve keci
gibi hem yabani hem de evcillestirilmis artiodaktille-
ri (cift irnakli hayvanlar) etkileyen, ekonomik agidan
oldukca 6nemli hastaliklardan biridir. Hayvanlarda
ozellikle agdiz, ayak ve meme bezleri etrafindaki epi-
tellerde vezikullerle karakterize bir hastalik tablosu-
na neden olmaktadir. Hastaliktan etkilenen geng
hayvanlar disinda 6lim orani genellikle dusdktur,
ancak yUksek oranda verim kayiplarn goértlmekte-
dir. Bunun yaninda dinya ¢apinda hayvansal drin
ticaretini olumsuz yodnde etkileyerek uluslararasi
pazarlara erisimin kisitlanmasina neden olmaktadir.
Dinya Hayvan Saghig Orgiti (Office International
des Epizooties-OIE), Sap hastaligi acisindan Ulkeleri
asili veya asisiz ancak Sap hastaligi mevcut, asili an-
cak Sap hastaligindan ari ve asisiz ve Sap hastaligin-
dan ari olmak Uzere 3 kategoride siniflandirmaktadir.
Dinya genelinde 100'den fazla tlke hala sap hastali-
gindan etkilenmektedir. Hastalik Asya, Afrika ve Orta
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RUMINANTLARIN VE DOMUZLARIN VIiRAL VE PRION HASTALIKLARI
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