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ADENOVIRIDAE GENEL BILGILER

Ik olarak 1947 yilinda kopeklere ait drneklerden
izole edilmis olan Adenoviruslar insan adenoid do-
kusundan elde edilen htcre kilttrlerinde tanimlan-
mistir ve adini izole edildigi dokunun adindan almis-
tir. Adenoviruslar, yapilarinin uygunlugu nedeniyle
molekiler biyoteknoloji alaninda genetik materyal
tastyicisi (vektor) olarak siklikla kullaniimaktadir. Bu-
gline kadar tanimlanmis adenovirus serotiplerinin
sayisi 100'G- asmistir. Adenoviridae ailesi, viruslarin
genetik yapilar, virion morfolojileri ve serotiplere
bagl antijenik farkliliklari dikkate alinarak siniflandi-
nlmistir. Insanlarda ve cok farkli hayvan tirlerinde
(memeliler, kuslar, baliklar, keseli hayvanlar kurbaga,
kaplumbada ve strtingenler) enfeksiyon olusturabi-
len bu viruslar, tUrler arasi gecis konusunda oldukca
sinirli olup, konak 6zgulligu gostermektedir.

Yaklasik 70-90 nanometre capinda olan ve iko-
zahedral simetri gosteren virion zarfsiz olup, 35-36
kilobaz uzunlugunda lineer cift sarmalli DNA ge-
nomu tasir. Adenoviruslarin hekzon ve penton adi
verilen iki tip kapsomerden olusan kapsid yapisinda
pentonlarin ucunda fiber proteinleri bulunur (Sekil
12.1). Virusun konak hdcrelere tutunmasini sagla-
yan fiberler viral baglanma proteinleri olup, virusun
konak hucreye giris mekanizmasinda rol oynamak-
tadir. Ayrica bu proteinler hemaglutinasyon ¢zelligi
gosterebilir ve serotiplendirme sirecinde &nemli
ayirt edici yapilardir. Adenoviruslarin konak hticreye
girisinde rol oynayan baslica reseptér, Coxsackie-A-
denovirus Reseptort (CAR) olarak tanimlanmistir. Bu
reseptor, akciger, trakea, gdz korneasi, bagirsak epi-
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teli, kalp ve karaciger gibi pek cok dokuda eksprese
edilir. Bu yaygin dagilim, adenoviruslarin cesitli doku
ve organ sistemlerinde enfeksiyon olusturma potan-
siyelini aciklamaktadir. Ayrica virus konak hiicrelerde
sitopatojenik etki gostererek cogalrr.

Genomik yapl agisindan adenoviruslar, DNA dizi-
lerinde bulunan guanin-sitozin (G-C) oranlarina gére
Adan G'ye kadar yedi ana genetik gruba ayriimistir.
Bu gruplar arasinda genetik benzerlik orani %5-20
arasinda degisirken, ayni grup igerisinde yer alan
suslar %70-95 oraninda homoloji gostermektedir.
Bu durum, molekuler epidemiyoloji ve filogenetik
analizler acisindan énemli bir siniflandirma temelidir.
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