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PAPILLOMAVIRIDAE GENEL
BILGILER

Papillomaviruslar son yillarda, ciftlik hayvanlarindan
olan sigir, koyun ve kecilerde dnemli ekonomik ka-
yiplara neden olarak 6n plana ¢cikmaktadir. Veteriner
hekimlikte ozellikle sigir papillomaviruslarinin her
gecen gin yeni alt tiplerinin ortaya ¢ikmasi ve turler
arasl gegislerin oldugu belirtiimesi nedeniyle 6nem
arz etmektedir. Papillomaviruslar agrili deri ve meme
lezyonlarinin yani sira deri kalitesinin bozulmasi,
meme ucunun tikanmasi, meme ucunda kanamaya
neden olmasli, sagim makinalarinin kullanilmasinda
hayvanlara aci vermesi ve memedeki lezyonlar ne-
deniyle sut veriminin azalmasi ve mastitis olgulari
nedeniyle ekonomik kayiplara neden olmaktadir.
Papillomaviruslarin - meydana getirdigi lezyonlar
genellikle iyi huylu olsa da bazi tiplerin olusturdu-
Ju lezyonlar kétd huylu olabilmektedir. Bu ylzden
papillomaviruslarin takibinin yapiimasi ve gerekli
onlemlerin alinmasi gerekmektedir.

RUMINANTLARIN
PAPILLOMAVIRUS
ENFEKSIYONLARI

Evcil ruminantlardan ¢zellikle sigirlarda papillomavi-
ruslar Gzerine yapilmis bir cok calisma bulunmakla
birlikte ¢zellikle koyun ve kegilerde de son yillarda
onemli calismalar yapilmakta ve her gecen giin yeni
alt tiplerin varligi ortaya konulmaktadir. Ruminant

Papillomaviridae ve Parvoviridae

yetistiriciligi daha cok ekonomik amacl yapilmakta-
dir. Papillomaviruslarin yapmis olduklari etkilerden
dolayr da ekonomik dnemi olan hastaliklardandir.

Papillomaviruslar ICTV tarafindan Papillomaviridae
ailesi icerisinde siniflandirmaktadir. Papillomaviruslar
zarfsiz, ¢ift iplikcikli (dsDNA), sirkiler DNA'ya sahip
viruslardir. Papilomaviruslarin genomu yaklasik 8000
nikleotitten olusmaktadir. Papillomavirus genomu
E (Early), L (Late) ve LCR (Long Coding Region) olmak
Uzere (¢ gen bdlgesine ayrilmaktadir. E gen bolgesi
E1,E2, E3, E4, E5, E6, E7 ve E8 olmak Uzere sekiz adet
ORF icerir. ORF bdlgelerinden E1, E2, E4 replikasyon
proteinlerini kodlarken E5, E6 ve E7 onkoproteinleri
kodlamaktadir. E2 proteini ayni zamanda E6 ve E7
proteinleri icin transkripsiyonel dizenleyicisi olarak
da gorev yapar. E1 gen bolgesi papillomaviruslarda
en 6nemli korunan bolgelerden biridir. E4 proteini
ise PV'lerin en fazla eksprese edilen proteinidir. Bu
nedenle E4, epidermisin suprabazal ve grantlosum
katmanlarinda kolaylikla saptanir ve PV'lerin patoje-
nik aktivitesinin dGnemli bir isareti olarak kabul edilir.

L gen bolgesi papillomaviruslarda en korunak-
[ gen bolgesidir. Bu nedenle papillomaviruslarin
siniflandinimasinda L1 gen bolgesi énemli yer tut-
maktadir. L geni iki adet kapsid proteinini (L1, L2)
kodlamaktadir. L gen bolgesi hiicre zarinda bulunan
heparin silfat reseptorlerine kapsidin tutunmasini
saglayarak viral enfeksiyon mekanizmasinda merke-
Zi bir rol oynar. Sadece BPV-4'te ligclncU bir yapisal
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