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ONSOZ

Hayvansal Uretim, insanlk tarihi boyunca medeniyetlerin temel yapi taslarindan
biri olmustur. Artan dinya nifusu, degisen tiketim aliskanliklari ve sinirl dogal
kaynaklar, hayvansal Uretimde verimliligin ve strdUrUlebilirligin saglanmasini her
zamankinden daha 6nemli hale getirmistir. Bu baglamda hayvan islahi, genetik
potansiyeli yiksek, cevreye ve hastaliklara daha dayanikli, ekonomik agidan verimli
hayvanlarin yetistirilmesinde temel bir rol oynamaktadir.

Yalnizca gida temini acisindan degil; ayni zamanda kirsal kalkinma, biyolojik
cesitliligin korunmasi ve strdrulebilir tarim politikalarinin olusturulmasi bakimindan
da stratejik bir &neme sahiptir. Bu Uretim faaliyetlerinin temelinde yer alan hayvan
islahi, yUzyillardir stregelen geleneksel bilgi birikiminin modern genetik, istatistik,
bilgisayar ve biyoteknoloji ile birlestigi cok disiplinli bir bilim alanidir.

GUnUmduzde kuresel iklim dedgisikligi, cevresel kaynaklarin azalmasi, hayvan refahi
talepleri ve genetik cesitliligin korunmasi gibi zorluklar, hayvan islahi calismalarini
dahada dnemlive kaginilmaz hale getirmistir. Islah programlarinin yalnizca verim artisi
hedefiyle dedil; ayni zamanda dayaniklilik, adaptasyon kabiliyeti ve strdUrulebilirlik
ilkeleriyle birlikte planlanmasi gerektigi artik bir gereklilik degil, zorunluluktur.

Bu kitap, hayvan islahi alaninda bilgi sahibi olmak isteyen 6grencilere, arastirmacilara
ve sektor temsilcilerine bilimsel bir temel sunmak amaciyla hazirlanmustir. Eser, ziraat
fakultelerinde 6grenim goren lisans ve lisanststl dgrenciler icin temel bir kaynak
olmasinin yani sira, bu alanda calisan arastirmacilar ve uygulayicilar icin de glincel
bilgiler sunmayi hedeflemektedir. Konular, bilimsel dogruluk cercevesinde, sade ve
anlasilir bir dille aktarilmis; gerektiginde grafik, tablo ve drneklerle desteklenmistir.
Ayrica okuyucularin bu alandaki bilimsel dusinme kabiliyetlerini gelistirmelerine,
sorgulayici birbakis acisikazanmalarina ve gelecekte yUrttecekleriislah calismalarinda
daha bilincli kararlar almalarina katki saglama amacini tasimaktadir.

Elinizdeki bu kitap, hayvan islahinin bilimsel temellerini ve uygulama yontemlerini
sistematik bir bicimde ele almak Uzere hazirlanmistir. Kitapta, kalitimin temel ilkeleri,
fenotipik ve genetik varyasyonlar, genetik parametre tahminleri, damizlik deger
tahmini, seleksiyon yontemleri, melezleme stratejileri gibi genis bir konu yelpazesi
sunulmaktadir. Ayni zamanda, genetik ¢esitliligin korunmasi ve i1slah programlarinin
degerlendirilmesi gibi glinimizde blylk énem tasiyan konulara da yer verilmistir.



Her bolim, alaninda kabul gérmis gincel bilimsel bilgiler isiginda hazirlanmis,
aciklayicr ornekler ve gorsellerle desteklenmistir. Kitabin ilerleyen boltmlerinde,
klasik 1slah ydntemlerinin yani sira molekiler genetik ve genomik seleksiyon gibi
cagdas yaklasimlara da deginilmis, bdylece okuyucularin hem geleneksel hem de
modern islah perspektiflerini bir arada degerlendirmeleri amaclanmistir.

Kitabin hazirlanmasinda katki sadlayan tdm akademisyen meslektaslarimiza,
eserlerinden vararlandigimiz ve bildigimiz birkac kelimeyi 6grendigimiz degerli
hocalarimiza ve kitabin basim ve dagitimini yapan Akademisyen Yayinevine en igcten
tesekklrlerimizi sunariz.

Ayrica, hayvan islahi alanina gontl vermis tUm arastirmacilara, uygulayicilara ve bu
kitabi eline alip okuma zahmetinde bulunan siz degerli okuyuculara da sikranlarimizi
sunar, bu ¢alismanin hayvancilik sektoriine ve bilim dtnyasina faydal olmasini dileriz.

Bilimsel merakinizin ve Uretme heyecaninizin hi¢ bitmemesi dilegiyle. ..

Prof. Dr. Serdar Duru
Dr. Ogr. Uyesi Gokhan Gékce
Adustos 2025
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BOLUM 1

HAYVAN ISLAHINA GiRi$

G6khan GOKCE'

HAYVAN ISLAHININ TANIMI VE TARIHSEL SURECI

Hayvan Islaht terimi, c¢iftlik hayvanlarinda fenotipik o6zelliklerin insan
eliyle genetik olarak iyilestirilmesini ifade eder (1). Hayvan Islahi, kantitatif
genetik (2—4) ilkelerine dayanir ve popiilasyondaki uygun alellerin ve alel
kombinasyonlarinin sikligini artirmay1 amaglar; bu da iistiin bireylerin se¢imi
ve belirli ¢iftlesme sistemi stratejileri yoluyla elde edilir. Seleksiyon yontemleri
ve ciftlesme stratejileri, kantitatif ve popiilasyon genetigi ilkelerinin, fenotipik,
soyagaci ve genomik bilgileri entegre etmek icin geligmis istatistiksel yontemler
ve hesaplamali algoritmalarla birlestirilmesiyle ve {istiin hayvanlardan daha
bliylik yavru gruplarina ve daha kisa generasyon araliklarina izin veren tireme
teknolojilerinin kullanimiyla gelistirilir.

Genetik olarak iistiin hayvanlarin seleksiyonu ve ciftlestirilmesi yoluyla
uygun alellerin siklig1 artar, bdylece bir popiilasyonun eklemeli genetik degeri
ardisik nesiller boyunca artar (5). Seleksiyon, eklemeli genetik etkiler agisindan
belirli bir tiir i¢indeki hatlarin veya irklarin iyilestirilmesi i¢in en 6nemli arag
olarak kabul edilebilir. Bu tiir hatlar veya irklar daha sonra, baskinlik ve epistaz
gibi eklemeli olmayan genetik etkilerden belirli lokus i¢i ve lokus arasi alellik
kombinasyonlar yoluyla yararlanilabilecek sekilde birlestirilebilir (1-4).

Hayvan i1slaht evcillestirmeyle baglar. Evcillestirme siireci hakkinda
birgok teori olmasina ragmen, genel olarak seleksiyon i1slahinin modern evcil
hayvanlara yol agtigi kabul edilir; bu hipotez, Dimitri Belyaev tarafindan
1959°da baslatilan ve hala devam eden vahsi giimiis tilkilerin evcillestirilmesi
deneyiyle dogrulanmistir. Vahsi dogada insanlara karsi saldirgan olan giimiis

' Dr. Ogr. Uyesi, Cukurova Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Zootekni Béliimii,
ggokce@cu.edu.tr, ORCID iD: 0000-0001-6980-8989
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GENLER, KROMOZOMLAR VE GENOTIPLER

BOLUM 2

KALITIMIN TEMEL iLKELERI VE

TEMEL KAVRAMLAR

G6khan GOKCE'

Kalitimin temel birimine gen denir. Bugiin genleri, tiim canlilar i¢in genetik
kodu olusturan ¢ok karmasik molekiil olan deoksiriboniikleik asit veya DNA’nin
parcalari olarak anliyoruz. Genler, bir organizmanin her hiicresinin ¢ekirdeginde
bulunan ¢ok uzun DNA dizileri ve iliskili proteinler olan kromozomlarin
nispeten kisa boliimleridir. Kromozomlar ¢iftler halinde gelir; bir kromozom
ciftinin biri bireyin babasindan ve diger kromozom onun anasindan miras alinir.
Kromozom c¢iftlerinin sayis1 tiire baglidir.

Tablo 1. Bazi tiirlerde kromozom sayilari

Tiir
Insan
Sigir
Keci
Koyun
Manda
Esek
At

Domuz

Kromozom ifti sayis1
23

30

30

27

48,50

31

32

19

Tiir
Tavuk
Ordek
Hindi
Kaz
Kedi
Kopek
Kurt

Tavsan

Kromozom gifti sayis1
39
40
41
40
19
39
39
22

' Dr. Ogr. Uyesi, Cukurova Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Zootekni Béliimii,

ggokce@cu.edu.tr, ORCID iD: 0000-0001-6980-8989

19



HAYVAN ISLAHI

CIFTLIK HAYVANLARINDA iLGILENILEN OZELLIKLER

Kalitatif ve kantitatif 6zellikler

Simdiye kadar inceledigimiz gen etkileri tiplerinin ¢ogu, viicut rengiyle
ilgiliydi. Hayvanlar siniflandirildiginda arada kalmayan tamamen farkli tiplere
ayrilabilen, viicut rengi ve boynuzluluk gibi 6zellikler kalitatif 6zellikler olarak
adlandirilir. Mendel'in inceledigi bitkilerde iizerinde durdugu ¢igek rengi ve
tohum kabugu tipi gibi 6zellikler bu tipten 6zelliklerdir. Bu 6zelliklerin ¢ogu
tek bir gen tarafindan kontrol edilirler. Ayrica, bu 6zellikler genellikle tamamen
genler tarafindan kontrol edilir ve genetik olmayan faktorlerden etkilenmezler.
Ornegin, nadir goriilen besin eksikligi durumlar disinda, hayvanlarm viicut
rengi, genellikle tamamen genleri tarafindan kontrol edilir ve verilen yem
tipinden etkilenmez.

Bununla birlikte, hayvancilikta ekonomik dneme sahip 6zelliklerin birgogu
ya sayilabilir birimlere ifade edilir (6rnegin dogan veya siitten kesilen kuzu
sayis1, gebe kalma bagina asim sayisi) veya farkli siniflara ayirmak yerine daha
yaygin olarak stirekli bir 6lgekte Olciilerek saptanirlar (6rnegin kilogram canli
agirlik, litre siit, milimetre yag). Bunlara kantitatif 6zellikler denir. Bu kantitatif
ozelliklerin ¢cogu metrik 6zellikler olarak da adlandirilir, tek genlerden ziyade
birgok genden etkilenirler. Ayrica, bu 6zelliklerin ¢cogu, az ya da ¢ok genetik
olmayan faktorlerden de etkilenirler. Bu genetik olmayan faktorler topluca
cevre olarak adlandirilir. Bu faktorler, hayvanin beslenme ve yonetim bi¢imini,
performans iizerindeki cografi veya iklimsel etkileri ve hastalik etkenlerine
maruz kalma gibi bir dizi tesadiiften kaynaklanan faktorleri igerir. Ornegin,
stit ineklerinin siit verimi ic¢in genetik unsurlar énemlidir, fakat ineklerden
elde edilen gercek verim sadece onlarin damizlik degerlerine (genetic merit,
genlerinin siit verimi tizerindeki toplam etkilerinin tamami) degil, ayn1 zamanda
ne kadar iyi beslendiklerine ve yonetildiklerine de baghdir (2).
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BOLUM O

HAYVAN ISLAHI PROGRAMININ
PLANLANMASI

Serdar DURU'

Hayvanislahinintemeliseleksiyon vegiftlestirme sistemlerine dayanir. Hayvanlar
ozelliklerini yavrularina az veya ¢ok aktarir. Bu durum, 6zelliklerin az veya ¢ok
kalitsal olmasi ve bir hayvanin DNA’nin yarisinin doéllerine aktariimasindan
kaynaklanir. Hayvan 1slahinda belirli 6zellikler i¢in {istiin oldugu diislintilen
ebeveynler secilir ve g¢iftlestirilir. Bu sekilde bir sonraki generasyon istenen
ozellikler icin genetik olarak iyilestirilmeye calisilir. Bir siiriide, bolgede veya
iilkede 1slah programinin basarisi, giftcilerin ve dolayisiyla onlar1 temsil eden
yetistirici Orgiitlerinin, 6zel sektoriin ve kamunun etkin isbirligine ve uyumlu
caligmasina baglidir.

ISLAH PROGRAMININ ASAMALARI

Hayvan 1slah1 programimin hedefi, hayvanlarin genetik potansiyelini gelistirerek
belirli 6zelliklerdeki performansi artirmaktir. Buhedefler, hayvancilik sektoriiniin
ihtiyaglarina, tiiketici taleplerine ve bilimsel gelismelere gore belirlenir. Islah
programi asagidaki sekilde gosterilen agsamalarda gerceklestirilir (1, 2).

! Prof. Dr., Bursa Uludag Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Zootekni Béliimii, sduru@uludag.edu.tr,
ORCID iD: 0000-0001-5243-4458
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Hayvan Islahi Programinin Planlanmasi

Manda Islahi Ornegi

Mandalarda siit verimi, siit yag ve protein oranlari ve verimlerinin yani sira dis
goriiniis 6zelliklerinden meme ve ayak bacak yapisi 1slah hedefi arasindadir.

Koyun Islahi Ornegi

Koyunlarda 1slah hedefi olarak siit verimi, siit yag orani, dogum, siitten kesim,
bir yas agirliklari, siitten kesime kadar glinliik agirlik artisi, kuzu sayisi, siitten
kesilen kuzu sayisi, siitten kesim sonrasinda ve bir yasinda diskida parazit
yumurtasi sayist, siitten kesim sonrasi géz kasi alan1 ve kalinlig1, meme 6zellikleri,
yapagi lif ¢cap1, kuzularda yasama giicii gibi 6zellikler kullanilmaktadir.
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BOLUM 4

FENOTIP, VARYANS BIiLESENLERI VE
GENETIK PARAMETRE TAHMINI

Aziz SAHIN'

GIRIS

Artan diinya niifusu, toplumu olusturan bireylerin dengeli ve saglkli
beslenebilmeleri i¢in gerekli olan hayvansal iirlinlerin miktarmi ve kalitesini
artirmay1 zorunlu hale getirmistir (1,2). Toplumu olusturan bireylerin saglikli
ve dengeli beslenebilmeleri i¢in mevcut agirliklarinin 10°da biri oraninda
hayvansal iiriin tiikketmeleri gerekmektedir. En 6nemli hayvansal iiriinlerden olan
stit ve etin her yastan niifusun belenmesindeki dnemi her gegen giin artmaktadir.
Diinyada oldugu gibi Tiirkiye’de de tarimsal isletmelerin varlik sebebi kar elde
etmektir (3,4). Toplumu olusturan bireylerin hayvansal {iriin tiiketim seviyeleri,
bireylerin yasam standardi ve iilkelerin gelismisliklerinin bir kriteri olarak kabul
edilmektedir. Diinyada oldugu gibi ve Tirkiye’de de et ve siit gibi hayvansal
tiriinler sigir, manda, koyun ve keci gibi evcil hayvanlardan elde edilmektedir.
Tiirkiye’de birim hayvandan elde edilen verimlerin artirilmasi igin mevcut
hayvan popiilasyonunun 1slah edilmesi gerekmektedir.

Hayvan 1slahi, siirii ya da popiilasyonda tizerinde durulan 6zelligin mevcut
durumunu iyilestirmek i¢in yapilan faaliyetler biitiiniidiir. Bu siirecte basarili ve
siirdiiriilebilir ilerlemeler elde edebilmek icin, 6zellikle kantitatif 6zelliklerin
genetik yapisinin ve varyasyonlarinin dogru sekilde anlasilmasi gerekmektedir.
Siirii ya da popiilasyonlarda iizerinde durulan &zellikler bakimindan daha iyi
olan hayvanlar segilerek, gelecek neslin ebeveynleri belirlenir. Kantitatif
ozellikler, birden fazla gen ve gevresel faktor tarafindan kontrol edilen, siirekli
varyasyon gosteren 0zelliklerdir. Bu tiir 6zelliklerin fenotipi, genetik ve cevresel
bilesenlerin ortak etkisi ile olusur (1,2,3).

! Prof. Dr., Kirsehir Ahi Evran Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Biyometri ve Genetik Anabilim Dali,
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SELEKSiYONUN TEMEL PRENSIPLERI

Onur SAHIN'

GIRIS

Sigir, manda, deve, koyun, ke¢i, domuz ve kanatli hayvan tiirleri yalnizca
hayvansal gida kaynagi olmanim Otesinde, siirdiiriilebilir tarimsal tiretim ve
tarrmsal ekosistemin dengesini korumaya katki saglamaktadirlar. Ornegin,
inekler siit iiretimi ile ekonomik kazang saglarken, koyunlar yiinleri ile tekstil
endiistrisine ham madde saglar. Diger yandan, tavuklar, yumurta ve et verimiyle
gida giivenligine katkida bulunurlar. Diger taraftan hayvansal {iretimin énemli
bir ¢iktist olan giibre bitkisel liretim i¢in dnemli bir mineral madde kaynagi
durumundadir. Bu gibi hususlar ¢iftlik hayvan tiirlerini siirdiiriilebilir tarimsal
iiretimin vazgecilmez unsular1 haline getirmektedir.

Son ylizyilda hayvancilik alanindaki bilimsel arastirmalar ve teknolojik
yenilikler, siit verimi, siitin kimyasal kompozisyonu, cevre kosullarina
adaptasyon yetenegi, hastaliklara karsi direng, siirii 6mrii, konformasyon
ozellikleri, bliyiime hizi, yumurta verimi, yapagi kalitesi ve et kalitesi gibi
pek ¢ok fenotipik 6zelligi gelistirmeyi hedeflemistir. Sayilan bu 6zelliklerden
herhangi birisi i¢in genetik iyilestirmeyi amaclayan ¢alismalarin basarisi, ele
alian 6zellik bakimindan yliksek performansa sahip disi ve erkek ebeveynlerinin
isabetli bir sekilde se¢ilmesine baglidir.

Seleksiyonun Tanimi

Uygulama acisindan seleksiyon, birim hayvandan daha fazla fayda saglamak
amaciyla 1slah hedefine uygun genotipik degere sahip disi ve erkek ebeveynlerin
secilmesi ve gelecek neslin (dollerin) bu bireylerden olugmasini saglamak olarak
tanimlanmaktadir.

' Dr. Ogr. Uyesi, Mus Alparslan Universitesi, Uygulamal Bilimler Fakiiltesi, Hayvansal Uretim ve
Teknolojileri Boliimii, o.sahin@alparslan.edu.tr, ORCID iD: 0000-0002-3801-3881
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Ol¢me-degerlendirme

1. Seleksiyon terimini uygulama ve genetik agilardan tanimlayiniz.

2. Fenotipik, Genotipik ve Molekiiler seleksiyon yaklagimlarini tanimlayiniz.
Aralarindaki farklart yaziniz.

3. Seleksiyon verimliligi nedir? Tanimlayiniz. Seleksiyon verimliliginin temel
unsurlarini esitlikte gostererek tanimlayiniz.

4. Seleksiyonda sinir kavramlarini agiklayiniz.
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SELEKSIYON YONTEMLERI VE
DAMIZLIK DEGER TAHMINI

Onur SAHIN'

GiRiS

Hayvansal iiretim agisindan seleksiyon, belirli fenotipik ve genotipik 6zelliklerin
iyilestirilmesi amaciyla uygulanan sistematik bir siirectir. Bu siire¢, hayvanlarin
iretkenligi, saglik durumu, biiyiime hizi, et ve siit verimi gibi ekonomik degeri

olan ozellik iizerine odaklanarak, ciftlik hayvanciliginda ekonomik faydayi
arttirmay1 hedeflemektedir.

Seleksiyonda temel hedef, {istiin verimli ebeveynleri isabetli bir sekilde
secerek bu bireylere ait genetik potansiyelin gelecek nesillere aktarilmasidir.
Bu sayede her nesilde genetik kalitenin yiikseltilmesi ve yapilan hayvancilik
faaliyetinden maksimum gelir elde edilmesi beklenmektedir.

Seleksiyon, genetik temeller {izerine oturan karmagsik bir bilim dali olup,
tirlerin genetik yapisini, bireyler arasindaki genetik varyasyonlart ve bu
varyasyonlarin hayvanlarin fenotipik degerleri {izerindeki etkilerini anlamak
oldukc¢a 6nemli bir konudur.

Verim 0zellikleri, ¢iftlik hayvanlar1 yetistiriciliginde, hayvanlarin genetik
potansiyelini agiga ¢ikarmak ve maksimum ekonomik verimlilik agisindan kritik
bir rol oynamaktadir. Seleksiyon uygulamasina karar vermeden 6nce ¢aligilacak
verim 6zellik/6zelliklerinin ekonomik ve yetistiricilik agisindan 6nemi, kalitsal
tarafi, varyasyon, bilgi toplama siireci ve diger verim 6zellikleriyle olan iligkileri
basta olmak iizere ¢ok yonlii bir degerlendirmeye ihtiya¢ duyulmaktadir. Bu
konu, ¢iftlik hayvanciliginda siirdiiriilebilirlik ve karlilik agisindan kritik bir
Ooneme sahiptir.

' Dr. Ogr. Uyesi, Mus Alparslan Universitesi, Uygulamal Bilimler Fakiiltesi, Hayvansal Uretim ve

Teknolojileri Boliimii, o.sahin@alparslan.edu.tr, ORCID iD: 0000-0002-3801-3881

163



Seleksiyon Yéntemleri ve Damizlik Deger Tahmini

SVS (SNP & Variation Suite) Programi

Golden Helix tarafindan gelistirilen yazilim, genom boyu iliski analizleri
(GWAS), Tek niikleotit polimorfizmi (SNP) ve genomik seleksiyon
calismalarinda kullanilmaktadir.

Ol¢me-degerlendirme

1. Yapay seleksiyon yontemlerini maddeler halinde yaziniz.

. Bagimsiz ayiklama seviyeleri ve seleksiyon indeksi yontemleri arasindaki

farki agiklayiniz.

. Dollerin verimlerine gore seleksiyon uygulamasiin gerekgesi nedir?

aciklaymiz.

4. Genomik seleksiyon yonteminin temel prensiplerini yaziniz.

Ciftlik hayvanlarinda uygulanan seleksiyon ¢aligsmalarinda damizlik deger
tahmininin 6nemini ve gerekcesini aciklayimiz.
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BOLUM ¢

GENETIK CESITLILIK

Mervan BAYRAKTAR'

GENETIK CESITLILIGIN TANIMI VE ONEMI

Genetik cesitlilik, bir tiir veya popiilasyon i¢indeki genetik materyalin toplam
varyasyonudur. Bu, genlerin farkli formlar1 olan alellerin sayis1 ve bu alellerin
kombinasyonlar1 olan genotiplerle Olciiliir. Genetik ¢esitlilik, popiilasyonlar
arasinda (0rnegin, et sigirlar ile siit sigirlar1 arasindaki farklar) ve bir popiilasyon
icinde (ayni siiriideki hayvanlar arasindaki genetik farkliliklar) kendini gosterir.
Tamamen homojen bir popiilasyon, yani genetik varyasyonun olmadigi bir
durum, yalnizca laboratuvar hayvanlarinda veya klonlanmis bireylerde goriiliir
ve nadirdir. Normalde, genetik ¢esitlilik popiilasyonlarin temel 6zelligidir.
Genetik cesitliligin  6nemi, popiilasyonlarin cevre degisikliklerine uyum
saglama ve dayaniklilik kapasitesinden kaynaklanir. Cesitli alellere sahip bir
poplilasyon, hastaliklara, iklim degisikligine veya diger stres faktorlerine karsi
daha direnglidir. Ornegin, siit sigirlarinda hastalik direnci i¢in farkli alellere
sahip bir siirli, yeni bir patojen ortaya ¢iktiginda tiretimini siirdiirebilir. Buna
karsilik, genetik ¢esitliligi diigiik popiilasyonlar savunmasizdir. Citalar, gegmiste
yasanan bir popiilasyon daralmasi (popiilasyon dar bogazi) nedeniyle genetik
cesitliligini yitirmis; bu da dogurganlik sorunlarina ve hastaliklara yatkinliga
yol agmustir. Islah programlarinda, genetik cesitlilik siirekli iyilesme igin
hammaddedir. Seleksiyon, belirli 6zelliklere odaklanirken (6rnegin, koyunlarda
yapagi kalitesi), gen havuzunun diger kisimlarinda gesitliligin azalmasina neden
olabilir. Bu, uzun vadede akrabali yetistirme depresyonu gibi riskler dogurabilir.
Bu nedenle, yetistiriciler kisa vadeli kazanimlari, popiilasyonun genetik
sagligiyla dengelemelidir. Genetik ¢esitlilik, alel sayisinin yani sira bu alellerin

' Dog. Dr., Cukurova Universitesi, Ziraat Fakiiltesi Zootekni Béliimi,
mervan.bayraktar@gmail.com, ORCID iD: 0000-0003-3268-864X
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diisiik akrabali yetistirme orani saglanabilir, ancak nesiller ilerledik¢e tiim
bireylerin ortak atalara sahip olmasi nedeniyle akrabali yetistirme kag¢inilmaz
hale gelir.

Ornek Coziim: Popiilasyon Biiyiikliigiiniin Akrabali Yetistirme Uzerindeki
Etkisi

Bir ciftlikte belirli bir damizlik hattinin korunmasi amaciyla rastgele
ciftlesme yapilan iki farkli popiilasyon ele alinmaktadir.

Damizlik Erkek Damizlik Disi Etkili Poptilasyon Akrabali Yetistirme
Popiilasyon Sayisi (N,,,) Sayisi (V) Biiyiikliigii (V) Orani (AF)
Popiilasyon 50 50 100 0.005 (0.5%)
1
Popilasyon 10 10 20 0.025 (2.5%)

2

Burada Popiilasyon 1, daha yiiksek bir etkili popiilasyon biiyiikligiine
sahiptir, bu nedenle akrabali yetistirme orani olduk¢a diisiik kalmaktadir.
Popiilasyon 2’de ise yalnizca 10 erkek ve 10 disi bireyin giftlesmeye katildigi
goriilmektedir. Bunun sonucunda, akrabali yetistirme oran1 %2.5 gibi yiiksek
bir seviyeye ulagsmaktadir. Bu 6rnek, kiigiik popiilasyonlarin akrabali yetistirme
acisindan daha biiyiik risk tasidigini ve genetik ¢esitliligi korumanin 6énemini
gostermektedir.

KAYNAKLAR
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MELEZLEME
Onur SAHIN'

GIRIS

Diinyadaki insan niifusunun 8,2 milyar kisiye ulastigi giinimiizde Tiirkiye,
85 milyon niifusu ile 194 iilke arasinda 18. sirada yer alirken, diinya toplam
niifusunun %]1,1’ini olusturmaktadir (1). Diinya genelinde insan niifusundaki
hizli artis ve birgok iilkede hayvansal gidaya erisim agisindan yasanan sorunlar,
gelecek agisindan gida giivenligi ile ilgili endiseleri artirmaktadir. Bu tablo
hayvan basma verimin (siit, et, yumurta vs.) artirllmasini hayvan sayisindan
daha fazla 6nemli hale getirmektedir.

Diger taraftan hayvansal iiretim ekonomik bir faaliyettir. Bu nedenle
giinimiiz hayvancilik igletmeleri, kiiresel ve ulusal gelismeleri (iklim
degisikligi, iirlin piyasasindaki gelismeler vs.) dikkate alarak optimum
maliyet ve maksimum kar saglama hedefi dogrultusunda yonetim sistemlerini
giincellemektedirler. Piyasanin ihtiyaci olan miktar ve kalitede hayvansal iiriiniin
arz1 ve siirdiiriilebilirligi ancak hayvan bagina verimi artirmaktan gecmektedir.
Bu kapsamda melezleme diinya genelinde 1slahgilar ve yetistiriciler tarafindan
yaygin sekilde kullanilmaktadir.

' Dr. Ogr. Uyesi, Mus Alparslan Universitesi, Uygulamal Bilimler Fakiiltesi, Hayvansal
Uretim ve Teknolojileri Béliimii, o.sahin@alparslan.edu.tr, ORCID iD: 0000-0002-3801-3881
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HAYVAN ISLAHI PROGRAMININ
DEGERLENDIRILMESi

Serdar DURU'

Islah programi, belirlenen hedefler dogrultusunda uygulanir. Programin etkinligi,
diizenli olarak izlenir ve degerlendirilir ve gerekli gortildiigiinde programda
degisiklikler yapilir.

Islah programinin tasarimi ve uygulanmasindan sonra sonucu degerlendirmek
gerekir. Seleksiyonda elde edilen yani gergeklesen genetik ilerlemenin ne kadar
oldugu belirlenir. Baglangicta tahmin edilen genetik ilerlemeye yakin olup
olmadig1 degerlendirilir. Baz1 durumlarda tahmin edilen ve gerceklestirilen
genetik ilerleme farkli olabilir. Bu durumda bunun nedenini bulmak ve
gerekiyorsa diizenleme yapmak gerekir. Islah programinin degerlendirilmesinde
bir sonraki generasyonda basarinin siirdiiriilebilmesi veya iyilestirilebilmesi
icin bazi konularin dikkate alinmasi gerekir. Bunlar arasinda pedigri ve fenotip
kaydinin kalitesi, damizlik se¢ilen hayvanlarin gercekten ciftlestirmede
kullanilip kullanilmadigi, seleksiyon yapilan cevre ile dollerin performans
gostermesi gereken ¢evrenin benzemesi, popiilasyonun bir seleksiyon sinirina
ulasip ulagmadigi sayilabilir (1, 2).

Degerlendirmenin bir diger noktas1 da 6ngoriilmeyen baska degisikliklerin
meydana gelip gelmedigidir. Islah amacindaki o6zellikleri gelistirmek igin
yapilan seleksiyonun, seleksiyona konu olmayan diger dzelliklerde istenmeyen
bir degisime neden olup olmadigi belirlenmelidir. Bir 1slah programinin
degerlendirilmesi yalnizca 1slah uygulamasinin degerlendirilmesini icermez.
Ayn zamanda ileriye bakmay1 da kapsar. Mevzuatta veya pazar durumunda
herhangi bir degisiklik olup olmadigi veya yakin gelecekte bir degisikligin
beklenip beklenmedigi incelenmelidir.

! Prof. Dr., Bursa Uludag Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Zootekni Béliimii, sduru@uludag.edu.tr,
ORCID iD: 0000-0001-5243-4458
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GENETIK CESITLILIGIN KORUNMASI

Mervan BAYRAKTAR'

Genetik ¢esitliligin korunmasi hem biyolojik ¢esitliligin siirdiirtilebilirligi
hem de hayvansal tiretimde verimlilik ve dayanikliligin devamlilig1 agisindan
biiyiik 6nem tagimaktadir. Hayvan 1slahi ve yetistiriciliginde, genetik cesitliligin
korunmasi yalnizca bir tiiriin ya da irkin gelecekteki varligimi gilivence altina
almakla kalmaz, ayn1 zamanda hastaliklara direng, ¢evresel degisimlere uyum
ve uzun vadeli tiretim verimliligi gibi kritik faktorleri de dogrudan etkiler.

Genetik ¢esitlilik, bir tiir veya popiilasyon i¢indeki bireylerin genetik
materyallerinde bulunan farkliliklar1 ifade eder. Bu farkliliklar, hayvanlarin
belirli ¢evresel kosullara uyum saglamasini, cesitli hastaliklara karsi direng
gelistirmesini ve iiretim agisindan avantajli 6zellikler gostermesini miimkiin
kilar. Ancak, modern hayvan yetistiriciliginde yiiksek verimli hatlarm agirt
kullanim, yerli irklarin giderek azalmasi ve genetik dar bogazlarin olugmasi,
genetik cesitliligin kaybina neden olan en Onemli faktorler arasinda yer
almaktadir.

Son yillarda, diinya genelinde hayvansal genetik kaynaklarm korunmasina
yonelik c¢aligmalar hiz kazanmis ve uluslararasi diizeyde cesitli stratejiler
gelistirilmistir. FAO (Birlesmis Milletler Gida ve Tarim Orgiitii) gibi
kuruluglar, ciftlik hayvanlarinin genetik kaynaklarmi korumak igin kiiresel
planlar olusturmus ve iilkeleri bu konuda bilinglendirmeye yonelik projeler
gelistirmistir. Tlrkiye de sahip oldugu yerli hayvan irklarinin korunmas igin
cesitli genetik koruma programlar1 uygulamakta ve hem canli siiriilerde (in-situ)
hem de laboratuvar ortaminda (in-vitro) genetik materyal saklama yontemlerini
kullanarak genetik cesitliligin stirdiiriilebilirligini saglamaya ¢aligmaktadir.

' Dog. Dr., Cukurova Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Zootekni Boliimii,
mervan.bayraktar@gmail.com, ORCID iD: 0000-0003-3268-864X
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kars1 onlemler almabilir. Ozetle, hayvan yetistiriciliginde genetik cesitliligin
korunmasi ve poptilasyonlarin siirdiiriilebilir bir sekilde yonetilmesi i¢in diizenli
izleme calismalar1 sarttir. Akrabali yetistirmenin kontrol altinda tutulmasi, etkin
poplilasyon biiytikliigiiniin artirilmasi ve genetik materyalin bilingli kullanimi,
uzun vadede daha saglikli ve verimli hayvan popiilasyonlarinin olugmasini
saglayacaktir.
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