TRANSPLANTASYON
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Transplantasyonda alici-verici arasindaki genetik ve immiinolojik farkliliklar
transplantasyon basarisini etkileyen 6nemli faktorler olup, transplantasyon 6n-
cesi sagkalim basarisini i¢in hasta ve potansiyel donoriine; kan grubu antijenleri,
HLA (human leucocyte antigene) doku grubu allelleri , Kompleman bagimli sito-
toksisite (CDC) cross match ve Flow Sitometrik Cross match (FCXM) testleri ve
hastanin serumunda antikor arastirilmasina yonelik Panel Reaktif Antikor (PRA)
antikor tarama /tanimlama ve tek antijen tanimlama testleri yapilmalidir.

ABO kan grubu antijenleri hem eritrositlerin hiicre zar1 tizerinde hem de da-
mar endotel hiicrelerin yiizeyinde eksprese olurlar. Organ nakillerinde alici-verici
arasindaki ABO uyumu kan transfiizyonlarindaki kadar 6nemlidir. ABO uyum-
suz nakillerde, A ve / veya B antikorlarinin varlig1 hemagliitinasyona neden olarak
hiperakut rejeksiyon gerceklesmesine neden olur.

HLA DOKU GRUBU

HLA sisteminin genleri 6. Kromozomun kisa kolu i¢indeki biiyiik doku uyum
kompleksi (major histocompatability complex=MHC) i¢inde bulunurlar. HLA
sistemi, MHC gen bolgesinde bulunan proteinlerin spesifitelerine gore Sinif I, II
ve III olarak bolgelere ayrilir ($ekil 1). Bu gen kompleksi 269’ den fazla tanimlan-
mis gen lokusu igerir ve klinik olarak en 6nemlileri de HLA Sinif I ve HLA Simif IT
proteinlerini kodlayan HLA gen lokuslaridir. Bu proteinlerin birincil fonksiyonla-
r1 antijenin islenmesi ve kendinden olan ile olmayanin taninmasidir (1,2).
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bir DNA kalib1 {izerinden bir veya birden ¢ok epitopun varligini saptarlar. DNA,
PCR ile bir¢ok kopyaya amplifiye edilir (21). Yeni Nesil dizileme (NGS) teknoloji-
si son yillarda yeni SBT yontemleri olarak ortaya ¢ikmistir (21,22). NGS yontem-

lerinin ¢ogu, hedef bolgelerin geleneksel PCRlerine ve ardindan biiyiik paralel

amplikonlarin dizilisine dayanir. NGSnin avantaji, 6rnekleme ve lokus bagina

artan miktarda siralama okumasiyla kombine edilen tek sarmalli siralama niteli-

gidir. Allellerin tam olarak saptanmasina olanak tanr.
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