BOLUM 5

EPIGENETIK YAKLASIMLAR VE TARIMDA ONEMIi

Miirside HATiPOGLU!
Ceknas ERDINC?

GIRIS
Epigenetik, genetigin en biyiileyici ve gilincel alanlarindan biri olmakla
beraber; genlerin fenotiplerle nasil etkilesime girdigine dair anlasilmaz bilgi,
bilim insanlar1 tarafindan son yillarda arastirilmaktadir (1). Guntimtizde bu
terim “DNA dizisiyle agiklanamayan mitotik ve mayotik boliinme ile kalitilan
degisikliklerin incelenmesidir (2). Epigenetik, kokeni ilk kez bilim dali anlamiyla
18.yy. 1n baslarinda Waddington tarafindan kalitimsal olarak 6zdes bireylerdeki
fenotipik farklilagmay ifade etmek i¢in, kalitimin tizerinde ya da genetige ilave
olarak islev goren mekanizmalar: belirlemek icin kullanilmistir (3). 1900’lerin
ortasinda canlilarin bitylime ve gelisimlerini, kalitimlarini birbirinden farkl
diizen olarak ifade edilirken on sekizinci ytizyilin ilk yarisinda Conrad araciligiyla
biyolojik ¢aligma camiasina takdim edilen genler iistii genetik kavrami, bu farkli
disiplinleri sentezleyerek yeni bir yonelime gecisi kolaylastirmistir (4).
Deoksiriboniikleik asitin helozonik bigminin yani swra ¢ift zincirli
sekansinda ezkaza farkliigin disinda bu niikleik asitte gizli olan bilgiyi ortaya
¢ikarmasindan sonra olusan degisikliklere ve “genler iistii genetik” manasina
gelen “epigenetik” tanimi ortaya ¢ikmustir (5). Eskiden Yunancada "epi” 6n eki,
“ilerisinde”, “Gstiinde”, “lizerinde”, “Gtesinde” anlamina gelmis ve bu dogrultuda
epigenetik “genler iistii genetik” anlamini iistlenmektedir (6).

Bugiinkii epigenetik terimi, DNA sekansindaki farkliliklardan kaynaklanmayan
genetiksel olarak gen ifadesindeki varyasyonlar1 irdeleyen bilim dal1 olarak ifade
edilmektedir. Epigenetik terimiyle beraber epizom, epigenomik, epiallel, EpiRIL
(epigenetic recombinant inbred lines) terimlerin de de tasarrufu son zamanlarda
ayrintili ve genis bir sekilde kullanilmaya baglanmistir. Epiallele sekans
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