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EPİGENETİK YAKLAŞIMLAR VE TARIMDA ÖNEMİ

Mürşide HATİPOĞLU1 
Çeknas ERDİNÇ2

GİRİŞ

Epigenetik, genetiğin en büyüleyici ve güncel alanlarından biri olmakla 
beraber; genlerin fenotiplerle nasıl etkileşime girdiğine dair anlaşılmaz bilgi, 
bilim insanları tarafından son yıllarda araştırılmaktadır (1). Günümüzde bu 
terim “DNA dizisiyle açıklanamayan mitotik ve mayotik bölünme ile kalıtılan 
değişikliklerin incelenmesidir (2). Epigenetik, kökeni ilk kez bilim dalı anlamıyla 
18.yy. ın başlarında Waddington tarafından kalıtımsal olarak özdeş bireylerdeki 
fenotipik farklılaşmayı ifade etmek için, kalıtımın üzerinde ya da genetiğe ilave 
olarak işlev gören mekanizmaları belirlemek için kullanılmıştır (3). 1900’lerin 
ortasında canlıların büyüme ve gelişimlerini, kalıtımlarını birbirinden farklı 
düzen olarak ifade edilirken on sekizinci yüzyılın ilk yarısında Conrad aracılığıyla 
biyolojik çalışma camiasına takdim edilen genler üstü genetik kavramı, bu farklı 
disiplinleri sentezleyerek yeni bir yönelime geçişi kolaylaştırmıştır (4).

Deoksiribonükleik asitin helozonik biçminin yanı sıra çift zincirli 
sekansında ezkaza farklılığın dışında bu nükleik asitte gizli olan bilgiyi ortaya 
çıkarmasından sonra oluşan değişikliklere ve “genler üstü genetik” manasına 
gelen “epigenetik” tanımı ortaya çıkmıştır (5). Eskiden Yunancada ”epi” ön eki, 
“ilerisinde”,“üstünde”,“üzerinde”,“ötesinde” anlamına gelmiş ve bu doğrultuda 
epigenetik “genler üstü genetik” anlamını üstlenmektedir (6).

Bugünkü epigenetik terimi, DNA sekansındaki farklılıklardan kaynaklanmayan 
genetiksel olarak gen ifadesindeki varyasyonları irdeleyen bilim dalı olarak ifade 
edilmektedir. Epigenetik terimiyle beraber epizom, epigenomik, epiallel, EpiRIL 
(epigenetic recombinant inbred lines) terimlerin de de tasarrufu son zamanlarda 
ayrıntılı ve geniş bir şekilde kullanılmaya başlanmıştır. Epiallele sekans 
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