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Prostat kanseri, erkek bireylerde kanser iligkili 6liimiin en sik sebeplerinden bi-
ridir (1, 2). Ortalama tan1 yas1 66 olmakla birlikte artan yasla birlikte insidans ve
mortalite oranlar1 artis gostermektedir (3). Hastaligin siklik ve 6zellikleri epide-
miyolojik faktorlerden oldukea etkilenmekte olup, genetik etyoloji popiilasyon-
lara gore farkliliklar gostermektedir (4). Bazi varyantlar bir toplumda oldukga
nadir iken; bir baska toplumda ayni1 varyant yaygin goriilebilmektedir (5).

Prostat kanseri fenotipik agidan oldukea genis spektrumlu olup, lokalize stabil
tiimorden yiiksek diizeyde agresif, metastatik ve fatal kansere kadar degiskenlik
gosterebilmektedir (6-9). Bu durum, hastalik ile miicadelede tamamen tutarli, or-
tak bir yonetim stratejisi gelistirilmesini zorlastirmaktadir.

Prostat kanseri gelisiminin altinda yatan genetik ve metabolik yolaklarin daha
iyi anlagilmas; yeni tedavi hedeflerinin kesfedilmesine, kisisellestirilmis tedavi
planlarinin yapilabilmesine, erken tani, tarama baglaminda 6nemli biyo-belirtec-
lerin gelistirilmesine olanak saglamak adina 6nemli bir potansiyel tagimaktadr.

PROSTAT KANSERI ILISKILI GENEL GENETIK OZELLIKLER

Prostat kanseri onkogenezi; kalitilabilir germline yatkinlik etkenleri, sonradan
edinilmis somatik genetik degisimler ve cevresel etkenlerin kompleks etkilesi-
mi sonucu olugmaktadir. Kronik inflamasyon ve enfeksiyonlar oksidatif stres
artisinin sonucu olarak DNA hasarina neden olmaktadir (10). Bu hasar sonu-
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