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GIRIS

Insan genomunun yaklagik %2’sinin protein kodladigi, geriye kalan biiyitk
¢ogunlugunun fonksiyonel olmadig: anlagilmis; her ne kadar ncRNAlar daha
once “evrimsel ¢op” olarak goriilse de, yeni arastirmalar bunlarin bir¢ok baglant:
yolunu 6nemli 6l¢iide degistirdigini gosteriyor. Yeni nesil derin dizileme gibi
son teknolojik gelismeler, genomun biiyiik bir kisminin RNATlara ¢evrildigini
gostermistir. ncRNAnin, gen susturmaya katkida bulunmak i¢in DNAya
baglanarak c¢ekirdekte veya protein ekspresyonunu etkilemek igin mRNAy1
diizenleyerek sitoplazmada islev gordiigii ve temel hiicresel siiregleri diizenleyen,
biiytiyen bir molekiil ailesini igerdigi kesfedilmistir (1). ncRNAlar, diizenleyici
ncRNAlar ve hizmet¢i ncRNAlar olmak tizere farkli islevlere sahip iki grup
altinda incelenmis ve diizenleyici ncRNATar da transkript boyutuna gére uzun
kodlamayan RNA (IncRNA)’lar ve kisa kodlamayan RNA (sncRNA)’lar olarak
siniflandirilmistir. Kisa ncRNA da miRNA (mikroRNA), siRNA (kii¢iik karigan
RNA) ve piRNA (PIWTI etkilesimli RNA) smiflarindan olusmaktadir (2). 24-
32 niikleotit (nt) biiyiikliigiinde bir sncRNA molekiilii sinifi olan piRNAlar,
argonaute proteinlerin (AGO) bir alt ailesi olan PIWT (P elementi ile indiiklenen
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