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| Giris

Translasyon DNA tarafindan protein sentezi i¢in transkripsiyon ile mRNAya
kopyalanan genetik bilginin, ribozomlarda bir protein veya polipeptid zincirine
doniistiriilmesi islemidir. Ribozom, 1960’larda kesfedilmesinden bu yana,
protein sentezinin mekanizmasini aydinlatmaya calisan bir¢ok biyokimyasal
ve biyofiziksel ¢aligmaya konu olmustur. Bu c¢alismalarin merkezinde
ribozom yapisini ¢ézme girisimleri yer almistir (1). Ribozomlar, translasyon
stirecinde proteinleri sentezleyen, biiyiik RNA-protein komplekslerinden
meydana gelmistir. mRNAdaki genetik kodun proteine ¢evrilmesi, olaganiistii
karmagiklikta bir siirectir ve yeni yontemler gelistirilmesine ragmen
diizenlenme mekanizmalarini anlamak en biiyiik zorluklardan biri olmaya
devam etmektedir (2).

Bu boliimde prokaryot ve 6karyot hiicrelerde translasyon mekanizmasinin
agsamalar1 ve translasyon siirecindeki bazi farkliliklar hakkinda kisa bilgiler

verilmistir.

' Dr. Ogr. Uyesi, Adiyaman Universitesi, Tip Fakiiltesi, Tibbi Fizyoloji AD., abdullahtbb63@gmail.com,
ORCID iD: 0000-0003-3620-9589

2 Dog. Dr., Bilecik Seyh Edebali Universitesi, Tip Fakiiltesi, Temel Tip Bilimleri, Tibbi Biyoloji AD.,
ebubekir.dirican@bilecik.edu.tr, ORCID iD: 0000-0001-9260-5223

255



Protein Sentezi (Translasyon Mekanizmasi) s 267

PTM’larayniproteinin farklikisimlariarasindaveya farkli proteinlerarasinda
birbirileri ile etkilesimde bulunarak olumlu veya olumsuz modifikasyonlara
yol acabilirler. Hiicrenin ¢ogalmasinda, apoptoza ugramasinda, homeostasisin
stirdiiriilmesinde ve RAS, P53, MYC gibi kanser gelisimine sebep olabilecek
bircok proteinin miktarlarinin, fonksiyonlarinin, lokalizasyonlarinin
veya hiicre i¢i yer degistirmelerinin modiile edilmesinin kontroliinde bu
modifikasyonlar gorev almaktadir. Dolayisiyla PTM’lerdeki diizensizliklerin
¢ok ciddi patolojilere yol agacag1 agabilecegi goriilmektedir (63).

|Sonug

Bakterilerde protein sentezinin altinda yatan molekiiler mekanizmalar:
anlamada son otuz yilda biiyiik ilerlemeler kaydedilmistir ancak 6karyotik
translasyon mekanizmasinda agikliga kavusturulmamis g¢ok daha fazla
kisim bulunmaktadir (34). Bu bolimde tiim canlilarda hayati 6neme sahip
olan proteinlerin sentezinin translasyon asamasindaki gerceklesen olaylarin
derlenip ve Ozetlenerek anlatilmasina ilaveten prokaryot ve oOkaryotik
hiicrelerdeki farkliliklara deginilmeye c¢alisilmistir. Bu mekanizmalarin
anlagilmasi ve a¢iga ¢ikarilmasinin gelecekte hastaliklarin tani, tedavi veya
seyrinin belirlenmesinde degerli olabilecegi diisiiniilmekte ve tedavi stratejileri
olusturulmasina katki sunabilecegine inanilmaktadir.
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