BOLUM 9

Okaryotik ve Prokaryotik Canlilarda RNA'larin
Islenme Mekanizmalari

Fatma SANLI
Omer Faruk KARATAS?

1. RNA'larin islenmesi

Hiicrelerde transkripsiyon sonucu olusan RNAlar, protein sentezinde gorev
yapabilecek aktif formda degildirler. Bu RNATar sentezlendikleri yapilariyla
birincil (primer) transkript olarak adlandirilirlar (1). Kararsiz yapida olan bu
transkriptler ¢ok ¢abuk par¢alanirlar. RNAlar fonksiyonel, olgun ve islevsel
bir molekiil haline gelip sitoplazmaya gonderilmeden 6nce ¢ekirdekte birincil
transkriptlerinden kapsamli bir sekilde islenir ve her biri kendilerine 6zgii
birtakim islemlerden gegerek aktif formlarini kazanirlar. Aktif formdaki
RNAlar protein sentezinde gorev yapabilecek olgunlasmis yapidadirlar. Bir
genin birincil transkriptinin olgun halini aldig1 bu stirece RNA islenmesi
denmektedir (2). Islenmeleri sirasinda primer RNA bir dizi kimyasal
modifikasyondan geger. Bu modifikasyonlar;

o Primer transkriptlerin boylarinin ekzo- ve endo-niikleaz aktivitesine sahip
enzimler tarafindan kesilip kisaltilmasi,

o 5 veya 3’ uglarina 6zel niikleotit dizilerin eklenmesi,

o Ozellikle rRNA ve tRNAda daha sik goriilen baz degisimlerinin
gerceklestirilmesi,

o RNAnmig¢kismindayeralanintronik bolgelerin kesilip atilmasi (Kirpilma).
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| Sonuc

Transkripsiyonun sona ermesini takip eden basamaklarda pre-RNA yapilar1
cesitli degisikliklere ugrar. Okaryotik hiicrelerde, RNA ¢esidine bagl olarak
bu modifikasyonlarin bir kismi ¢ekirdek ve gekirdek¢ikte meydana gelirken,
bir kismu ise sitoplazmada meydana gelir. Oncii RNAlarin bazi bélgeleri bu
RNATarin iglevsel hale gelmesi igin kesilir veya bazi niikleotitler degistirilir.
RNA islenmesi olarak bilinen tiim bu olaylara transkripsiyon sonrasi kontrol
de denir. Transkripsiyon sonras1t RNAlarda goriilen bu degisimler ile belirli
sartlar altinda yalnizca bir hiicre ya da dokuya 6zgii proteinlere doniisen
mRNAlar iiretilebilir. Ayrica, RNA islenmesi ¢evresel sartlardaki degisikliklere
hizli yanit veren metabolik degisimler icin de 6nemlidir. Her organizmanin
metabolik hizina gore hiicre igerisindeki mevcut RNAlarin bir zaman sonra
katalitik olarak par¢alanmasi gerekir. Bunun sonucunda da hiicre i¢inde fazla
miktarda olan ve metabolizma i¢in de gereksiz olan protein/enzimler de yok
edilir ve boylece bu maddelerin normalden fazla olan sentezi de engellenmis

olur.
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