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Ökaryotik ve Prokaryotik Canlılarda RNA’ların 
İşlenme Mekanizmaları
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1. RNA’ların İşlenmesi

Hücrelerde transkripsiyon sonucu oluşan RNA’lar, protein sentezinde görev 
yapabilecek aktif formda değildirler. Bu RNA’lar sentezlendikleri yapılarıyla 
birincil (primer) transkript olarak adlandırılırlar (1). Kararsız yapıda olan bu 
transkriptler çok çabuk parçalanırlar. RNA’lar fonksiyonel, olgun ve işlevsel 
bir molekül haline gelip sitoplazmaya gönderilmeden önce çekirdekte birincil 
transkriptlerinden kapsamlı bir şekilde işlenir ve her biri kendilerine özgü 
birtakım işlemlerden geçerek aktif formlarını kazanırlar. Aktif formdaki 
RNA’lar protein sentezinde görev yapabilecek olgunlaşmış yapıdadırlar. Bir 
genin birincil transkriptinin olgun halini aldığı bu sürece RNA işlenmesi 
denmektedir (2). İşlenmeleri sırasında primer RNA bir dizi kimyasal 
modifikasyondan geçer. Bu modifikasyonlar;

•	 Primer transkriptlerin boylarının ekzo- ve endo-nükleaz aktivitesine sahip 
enzimler tarafından kesilip kısaltılması,

•	 5’ veya 3’ uçlarına özel nükleotit dizilerin eklenmesi,
•	 Özellikle rRNA ve tRNA’da daha sık görülen baz değişimlerinin 

gerçekleştirilmesi,
•	 RNA’nın iç kısmında yer alan intronik bölgelerin kesilip atılması (Kırpılma).
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Sonuç

Transkripsiyonun sona ermesini takip eden basamaklarda pre-RNA yapıları 
çeşitli değişikliklere uğrar. Ökaryotik hücrelerde, RNA çeşidine bağlı olarak 
bu modifikasyonların bir kısmı çekirdek ve çekirdekçikte meydana gelirken, 
bir kısmı ise sitoplazmada meydana gelir. Öncü RNA’ların bazı bölgeleri bu 
RNA’ların işlevsel hale gelmesi için kesilir veya bazı nükleotitler değiştirilir. 
RNA işlenmesi olarak bilinen tüm bu olaylara transkripsiyon sonrası kontrol 
de denir. Transkripsiyon sonrası RNA’larda görülen bu değişimler ile belirli 
şartlar altında yalnızca bir hücre ya da dokuya özgü proteinlere dönüşen 
mRNA’lar üretilebilir. Ayrıca, RNA işlenmesi çevresel şartlardaki değişikliklere 
hızlı yanıt veren metabolik değişimler için de önemlidir. Her organizmanın 
metabolik hızına göre hücre içerisindeki mevcut RNA’ların bir zaman sonra 
katalitik olarak parçalanması gerekir. Bunun sonucunda da hücre içinde fazla 
miktarda olan ve metabolizma için de gereksiz olan protein/enzimler de yok 
edilir ve böylece bu maddelerin normalden fazla olan sentezi de engellenmiş 
olur.
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