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Giriş

Gen transkripsiyonu, DNA’da depolanan genetik bilginin tamamlayıcı bir 
RNA molekülü oluşturmak için kullanıldığı işlemdir. Bu süreç, tüm hücresel 
yapıların yapı taşı olan ve hücrede çok çeşitli işlevleri yerine getiren proteinlerin 
sentezi için gereklidir. Transkripsiyon, RNA polimeraz adı verilen bir enzimin, 
promotör olarak bilinen belirli bir DNA dizisine bağlanmasıyla başlar. Daha 
sonra RNA polimeraz, kalıp iplikçik için tamamlayıcı olan bir RNA molekülünü 
sentezlemek için DNA dizisini kalıp olarak kullanır. Bu RNA molekülüne 
birincil transkript denir ve kopyalandığı DNA dizisi ile aynı bilgiyi içerir. 
Birincil transkript sentezlendikten sonra, olgun bir RNA molekülü oluşturmak 
için bir dizi değişikliğe uğrar. Bu modifikasyonlar, birincil transkript içinde 
kodlayıcı olmayan diziler olan intronların çıkarılmasının yanı sıra bir başlık 
ve kuyruğun eklenmesini içerir. Sonuç, bir proteine çevrilebilen olgun bir 
RNA molekülüdür (Şekil 1). Transkripsiyon işlemi oldukça düzenlidir ve 
bu düzenleme hücrenin düzgün çalışması için çok önemlidir. Örneğin, 
transkripsiyon, hücrelerin çevrelerindeki değişikliklere yanıt vermesine 
izin vererek, spesifik sinyal molekülleri tarafından etkinleştirilebilir veya 
baskılanabilir. Ek olarak transkripsiyon, farklı transkripsiyon faktörlerinin 
RNA polimerazın aktivitesini arttırmak veya inhibe etmek için bağlanabildiği 
promotör seviyesinde kontrol edilebilir. Genel olarak, gen transkripsiyonu 
hücrede temel bir süreçtir ve proteinlerin sentezi ve hücresel mekanizmaların 
düzgün çalışması için gereklidir.
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RNA molekülü üretmek için RNA molekülünün kodlama bölümleri olan farklı 
ekson kombinasyonlarının birbirine eklendiği süreci ifade eder. Bu, hücrenin 
tek bir genden çok sayıda farklı protein üretmesine izin vererek genomdan 
üretilebilecek proteinlerin çeşitliliğini arttırır. Ekleme ve alternatif ekleme, 
hücrenin DNA’da depolanan genetik bilgiden fonksiyonel RNA molekülleri 
üretmesine izin veren önemli süreçlerdir. Bu mekanizma, gen ifadesi ve protein 
sentezi dahil olmak üzere birçok hücresel süreçte etkilidir (32,33).
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Şekil 4. RNA ekleme mekanizmasıyla intronların 
çıkarılması ve olgun mRNA molekülünün oluşturulması.
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