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| Giris

Gen transkripsiyonu, DNAda depolanan genetik bilginin tamamlayici bir
RNA molekiilii olusturmak i¢in kullanildig: islemdir. Bu siireg, tiim hiicresel
yapilarin yapi tasi olan ve hiicrede ¢ok gesitli islevleri yerine getiren proteinlerin
sentezi i¢in gereklidir. Transkripsiyon, RNA polimeraz ad1 verilen bir enzimin,
promotor olarak bilinen belirli bir DNA dizisine baglanmasiyla baglar. Daha
sonra RNA polimeraz, kalip iplik¢ik icin tamamlayici olan bir RNA molekiiliinii
sentezlemek i¢cin DNA dizisini kalip olarak kullanir. Bu RNA molekiiliine
birincil transkript denir ve kopyalandigit DNA dizisi ile ayn1 bilgiyi igerir.
Birincil transkript sentezlendikten sonra, olgun bir RNA molekiilii olusturmak
i¢in bir dizi degisiklige ugrar. Bu modifikasyonlar, birincil transkript icinde
kodlayic1 olmayan diziler olan intronlarin ¢ikarilmasinin yani sira bir baglik
ve kuyrugun eklenmesini igerir. Sonug, bir proteine gevrilebilen olgun bir
RNA molekiilidiir (Sekil 1). Transkripsiyon islemi olduk¢a diizenlidir ve
bu diizenleme hiicrenin diizgiin ¢aligmasi icin ¢ok 6nemlidir. Ornegin,
transkripsiyon, hiicrelerin c¢evrelerindeki degisikliklere yanit vermesine
izin vererek, spesifik sinyal molekiilleri tarafindan etkinlestirilebilir veya
baskilanabilir. Ek olarak transkripsiyon, farkli transkripsiyon faktérlerinin
RNA polimerazin aktivitesini arttirmak veya inhibe etmek i¢in baglanabildigi
promotor seviyesinde kontrol edilebilir. Genel olarak, gen transkripsiyonu
hiicrede temel bir siiregtir ve proteinlerin sentezi ve hiicresel mekanizmalarin
diizgiin ¢alismasi i¢in gereklidir.
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RNA molekiilii iiretmek icin RNA molekiiliiniin kodlama béliimleri olan farkli
ekson kombinasyonlarinin birbirine eklendigi siireci ifade eder. Bu, hiicrenin
tek bir genden ¢ok sayida farkli protein iiretmesine izin vererek genomdan
tiretilebilecek proteinlerin gesitliligini arttirir. Ekleme ve alternatif ekleme,
hiicrenin DNAda depolanan genetik bilgiden fonksiyonel RNA molekiilleri
tiretmesine izin veren 6nemli siireglerdir. Bu mekanizma, gen ifadesi ve protein
sentezi dahil olmak tizere bir¢ok hiicresel siirecte etkilidir (32,33).
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Sekil 4. RNA ekleme mekanizmasiyla intronlarin
¢tkarilmasi ve olgun mRNA molekiiliiniin olusturulmas:.
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