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SARS-COV-2: GENEL BAKIŞ
Füsun KIRCA1

EPIDEMIYOLOJI

Çin’in Hubei eyaletinin Wuhan şehrinde, 2019 yılı Aralık ayının sonlarına doğ-
ru, nedeni bilinmeyen pnömoni vakalarında kümelenme bildirildi. Bu hastalar-
da, SARS (Severe Acute Respiratory Syndrome-coronavirus) ve MERS (Middle 
East Respiratory Syndrome-coronavirus) hastalarına benzer şekilde, ateş, öksü-
rük, ciddi vakalarda nefes darlığı ve iki taraflı akciğer infiltrasyonu gibi viral 
pnömoni semptomları vardı. Hastaneye yatırılan vakaların çoğunun, epidemi-
yolojik olarak Wuhan şehir merkezinde bulunan canlı hayvan pazarı ile bağlan-
tılı olduğu bildirildi. Hastalardan alınan bronkoalveolar lavaj sıvılarında, meta-
genomik RNA dizilimi ve virüs izolasyonu ile etkenin daha önce hiç görülmemiş 
bir beta koronavirüs olduğu belirlendi. Daha sonra, canlı hayvan pazarı ile bağ-
lantısı olmayan hastalar tespit edildi ve hastanelerde nozokomiyal enfeksiyonlar 
meydana geldiği bildirildi. Tüm bu vakalar, yeni virüsün insandan insana bulaş-
tığına dair somut kanıtlar sağladı ve virüs kısa sürede Çin’in diğer bölgelerine 
ve tüm dünyaya yayıldı (1,2). Yeni koronavirüs hastalığının bulaştırıcılık katsayı-
sının (R), SARS’ın bulaştırıcılık katsayısından daha yüksek olduğu ve pandemi 
oluşturma riskine sahip olduğu erken dönemde anlaşıldı (2). 11 Şubat 2020’de 
Uluslararası Virüs Taksonomi Komitesi, yeni koronavirüsü “SARS-CoV-2” ve 
Dünya Sağlık Örgütü (DSÖ) de hastalığı “COVID-19” (Coronavirus Disease 
2019) olarak adlandırdı. 11 Mart 2020’de DSÖ, küresel COVID-19 salgınını bir 
pandemi olarak ilan etti (1,2).

Genetik bulgular SARS-CoV-2’nin muhtemelen hayvanlardan kaynaklanan 
bir virüs olduğunu desteklese de insanları ilk ne zaman ve nerede enfekte etti-
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zinin anlaşılmasında, aşı ve antiviral araştırmalarında ve pandemi kontrolünde 
kilit rol oynamıştır. Ancak NSP ve aksesuar proteinlerin her birinin işlevleri ve 
SARS-CoV-2’nin patogenezine nasıl katkıda bulundukları halen net değildir. 
Ayrıca, virüsün fenotipik değişikliklerine neden olabilecek herhangi bir mutas-
yonun hemen belirlenmesi çok önemli olduğundan, dünya çapında SARS-CoV-
2’nin sürekli genomik izlenmesine devam edilmelidir.
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