BOLUM 1

SARS-COV-2: GENEL BAKIS

Fisun KIRCA?

EPIDEMIYOLOJI

Cin’in Hubei eyaletinin Wuhan sehrinde, 2019 yili Aralik ayinin sonlarina dog-
ru, nedeni bilinmeyen pnémoni vakalarinda kiimelenme bildirildi. Bu hastalar-
da, SARS (Severe Acute Respiratory Syndrome-coronavirus) ve MERS (Middle
East Respiratory Syndrome-coronavirus) hastalarina benzer sekilde, ates, 6ksii-
riik, ciddi vakalarda nefes darlig: ve iki tarafli akciger infiltrasyonu gibi viral
pnomoni semptomlar: vardi. Hastaneye yatirilan vakalarin ¢ogunun, epidemi-
yolojik olarak Wuhan sehir merkezinde bulunan canli hayvan pazari ile baglan-
til oldugu bildirildi. Hastalardan alinan bronkoalveolar lavaj sivilarinda, meta-
genomik RNA dizilimi ve viriis izolasyonu ile etkenin daha 6nce hi¢ gortilmemis
bir beta koronaviriis oldugu belirlendi. Daha sonra, canli hayvan pazari ile bag-
lantis1 olmayan hastalar tespit edildi ve hastanelerde nozokomiyal enfeksiyonlar
meydana geldigi bildirildi. Tim bu vakalar, yeni viriisiin insandan insana bulas-
tigina dair somut kanitlar sagladi ve viriis kisa siirede Cin’in diger bolgelerine
ve tiim diinyaya yayildi (1,2). Yeni koronaviriis hastaliginin bulastiricilik katsayz-
sinin (R), SARS’1n bulastiricilik katsayisindan daha yiiksek oldugu ve pandemi
olusturma riskine sahip oldugu erken déonemde anlasildi (2). 11 Subat 2020’de
Uluslararas: Viriis Taksonomi Komitesi, yeni koronaviriisii “SARS-CoV-2” ve
Diinya Saglik Orgiitii (DSO) de hastaligi “COVID-19” (Coronavirus Disease
2019) olarak adlandirdi. 11 Mart 2020’ de DSO, kiiresel COVID-19 salginin1 bir
pandemi olarak ilan etti (1,2).

Genetik bulgular SARS-CoV-2’nin muhtemelen hayvanlardan kaynaklanan
bir viriis oldugunu desteklese de insanlar1 ilk ne zaman ve nerede enfekte etti-
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zinin anlagilmasinda, as1 ve antiviral arastirmalarinda ve pandemi kontroliinde

kilit rol oynamustir. Ancak NSP ve aksesuar proteinlerin her birinin islevleri ve

SARS-CoV-2’nin patogenezine nasil katkida bulunduklar1 halen net degildir.

Ayrica, virtisiin fenotipik degisikliklerine neden olabilecek herhangi bir mutas-

yonun hemen belirlenmesi ¢ok 6nemli oldugundan, diinya ¢apinda SARS-CoV-

2’nin siirekli genomik izlenmesine devam edilmelidir.
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