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SCHISTOSOMA TURLERINDE KODLANMAYAN
RNA’LARIN TANIMLANMASI VE ROLU

Tugba GURKOK TAN?, Serhat SIREKBASAN?

Giris

Bilharziasis olarak da isimlendirilen schistosomiasis, 78 lilkede 250 milyondan
fazla kisiyi etkileyen ve yilda yaklasik 200.000 dliime neden olan en yaygin zoono-
tik hastaliklardan birisidir (Hong & ark., 2017). Bu paraziter hastalik Schistosoma
genusunda yer alan S. guineensis, S. haematobium, S. intercalatum, S. japonicum, S.
mansoni ve S. mekongi olmak lizere 6 tiir trematoddan kaynaklanir. insanda hasta-
liga neden olan baslica tiirler S. haematobium, S. mansoni ve S. japonicum’dur (Zhu,
Liu & Cheng, 2014). S. japonicum ve S. mansoni kolon, rektum, bagirsak ve karacigeri
etkilerken, S. haematobium insanda genitoiiriner sistemi etkileyerek genellikle kanl
idrara neden olur. Ayn1 zamanda mesane kanseri ile etiyolojik bir iliskisi oldugu dii-
stinlilmektedir (Yazar & ark., 2008, Vennervald & Polman, 2009).

Infeksiyon déngiisiinde, parazit yumurtalari iceren infekte kisilerin idrar ve dis-
kilar1 tath sulara karisarak suda bulunan ve ara konak gorevi listlenen yumusak-
¢alarin (Bulinus, Oncomelania, Biomphalaria ve Neotricula cinsleri gibi) viicudunda
serkarialara dontsiir. Sonrasinda yumusakeay1 terk edip tekrardan suya gegen bu
larval formlara maruz kalan Kisilerin cildine temas sirasinda infeksiyon ortaya ¢ikar
(Chitsulo, Loverde & Engels, 2004, WHO 2018).

Schistosoma tiirlerinin yasam dongilisiinde yer alan yedi farkl gelisimsel evre,
ara ve kesin konaklarinda meydana gelen kompleks morfolojik degisikliklerle ilis-
kilidir. Ayrica Schistosoma’lar diger trematodlarin aksine erkek ve disi solucanlarin
ayr1 olmasi agisindan farklilik gosterir (Hong & ark., 2017, Gryseels, 2012). Tim
bunlar bize schistosomiasis olugsmasini saglayan etken ag1 icerisinde ¢evresel bir-
¢ok unsurla birlikte gen ekspresyonunun da muntazam bir sekilde diizenlendigini
gostermektedir. Bu agidan bakildiginda kodlanmayan RNAlar biiyiik bir molekiiler
regiilasyon sisteminin bir pargasi oldugundan schistosomiasis’de bu RNAlarin rolii
lizerine cesitli calismalar yapilmaktadir (Lu & Berriman, 2018, Oliveira & ark., 2011,
Cai & ark,, 2011). Bu ¢calismalar; schistosomiasis patogenezi, tanisi, tedavisi ve po-
tansiyel biyobelirtec olarak kullanimi konusundaki bilgilerimizi ilerletecektir.
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ncRNA hedefleri birden fazla olabileceginden dolay1 pek ¢ok biyolojik siirecte
gen ifadesine etki etmeleri miimkiindiir. Bununla birlikte bu parazitlerin dokuya
0zgl olmalarinda da ncRNA'larin rolii olabilir. Farkli gelisim evrelerinde sentezle-
nen ve sekrete edilen ncRNA'lar degisiklik gosterebileceginden dolay1 bu hastaligin
aydinlatilmasi ve tedavisinde bu molekiillerin etkin rol oynamasi miimkiindiir.
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