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TETRASIKLIN VE SULFONAMID DIRENÇ 
MEKANIZMALARI

Ayfer İMRE1

Giriş

Tetrasiklinler protein sentezini inhibe ederek bakteri çoğalmasına engel olup, 
bakteriostatik etki gösterirler. Gram-pozitif ve gram-negatif bakteriler, klamid-
ya, mikoplazma, riketsiya ve protozoan- parazitler dahil olmak üzere çok çeşitli 
mikroorganizmalara karşı aktivite sergilerler. Bunlar, insan ve hayvan enfeksiyon-
larının profilaksisinde ve tedavisinde yaygın olarak kullanılan ve ayrıca hayvan 
yemlerinde büyüme destekleyici olarak subterapötik seviyelerde kullanılan anti-
biyotiklerdir. Akne, kolera, bruselloz, veba, sıtma ve frengi de dahil olmak üzere 
birçok enfeksiyon tedavisinde kullanılır. Tetrasiklinler 1948 yılında Streptomyces 
aureofaciens’ten izole edildikten yaklaşık 5 yıl sonra 1953 yılında hem gram po-
zitif hem de gram negatif mikroorganizmalarda direnç ortaya çıkmıştır. Sulfona-
midler ise antibakteriyellerin en eski grubudur. İlk kullanılanı boya endüstrisinin 
bir artığı olan prontosildir ve anilin boyalarından köken alan sulfonamidler para-
aminobenzensulfanilamid (PABA) kimyasal yapısında maddelerdir. Streptokok, 
stafilokok, meningokok, gonokok ve shigella enfeksiyonlarında ve gram negatif 
bakteriler tarafından oluşan ve komplike olmamış idrar yolları enfeksiyonlarında 
kullanılmaktadırlar.

Tetrasiklin Direnç Mekanizmaları

Tetrasiklin grubu antibiyotikler klinik kullanıma girmeye başladıktan kısa süre 
içerisinde direnç gelişimi de görülmeye başlanmıştır. İlk tetrasiklin direnci 1953 
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Tetrasiklin ve Sulfonamid Direnç Mekanizmaları

E. coli ve Shigella türleri arasında aktarılabilir sülfonamid direncinin oluşumu, 
Japonya'da 1950›lerin sonlarına doğru gösterilmiştir (29). Sülfonamidlere karşı 
aktarılabilir direnç, sulI ve sulII genleri tarafından kodlanan 2 adet dirençli dhps 
enzimi tarafından aracılık edilir (16). sulI geni, genellikle Tn21 ailesine ait olan 
transpozonlar ile aktarılır. Hem sulI hem de sulII, sülfonamid dirençli gram-ne-
gatif enterik bakteriler arasında kabaca aynı sıklıkta bulunur.
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