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MANTAR ENFEKSIYONLARININ TANI VE
EPIDEMIYOLOJISINDE MOLEKULER YONTEMLERIN

KULLANIMI

Mantarlar aleminde siniflandirilan yaklasik 5 mil-
yon mantar turu arasinda 300 kadar insanlarda
enfeksiyon etkeni olarak izole edilmis ve tibbi mi-
kolojinin konusu olagelmistir '. Bu etkenler ylzeyel
enfeksiyonlar olusturabildikleri gibi hayati tehdit
eden ciddi enfeksiyonlar da olusturabilmektedir.
Ylzeyel veya derin, tim mantar hastaliklarinin
yonetiminde etkenin tam ve dogru tanimlanmasi
blyik oneme sahiptir. Mantar enfeksiyonlarinin
klasik mikolojik tanisi; klinik drnegin direk mikros-
kobik incelemesinde mantara ait yapilarin gosteril-
mesi ve kulturde etkenin Uretilmesini igermektedir.
Ancak mantar enfeksiyonlarinda kdltirin duyarli-
g1 dusuktar.

Ozellikle invaziv enfeksiyonlarda etkenlerin yak-
lasik %50'si kulturde Uretilememektedir. Bu neden-
le mantar enfeksiyonlarinin tanisinda serolojik ve
molekuler yontemlerin kullaniimasi, etkenin tanim-
lama suresini kisaltmakta ve hedefe yonelik anti-
fungal tedavinin baslanmasini saglamaktadir 2.

Molekdiler taninin temel hedefi olarak mantar
hicresinin ribozomal RNA'sI segilmistir (Sekil 1).
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Sekil 1. Mantarlarin ribozomal RNA bolgesi 18S, 5.8S,
28S rRNA alt tnitelerinden olusur ve ITS ve IGS dizileri
ile birbirinden ayrilir (3 nolu kaynaktan uyarlanmistir).

Ribozomal RNA uzerinde 5.8S kuguk alt Unite-
nin iki yaninda bulunan “Internal transcribed spa-
cer” (ITS) dizileri bilinen bir proteini kodlamadik-
lari ve bu nedenle mutasyona ugramadiklari igin
genomda korunmus bolgeler olarak kalmislardir.
Bu bdlgelerin hedeflendigi molekuler yaklasimlar
mantarlarin tur duzeyinde tanimlanmasina olanak
saglayan genetik sifreleri ortaya cikarmaktadir.
Bu gen bolgeleri “fungal barkod” olarak isimlen-
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yomu (tanimlama ve direng) dizileyerek tani koy-
duran yaklasimlar bundan sonraki en akilci uygu-
lamalar olacaktir ¥4 Amplikon dizileme hedefin
tanimlanmasinda en ¢ok kullanilan yontem ise
de, son yillarda metagenomiks ve metatranskrip-
tomiks gibi “omiks” yaklasimi derin dizilemeden
elde edilen “relative abundances” ve taksonomik
kompozisyonu ¢ok daha verimli bir sekilde analiz
ederek sonuglandirmaktadir. Metabolik genler da-
hil tum toplulugun analizi ile mantarlarin bir arada
bulundugu prokaryotlarin da “omiks” yaklasimda
gosterilmesi mumkundur. Mikrobiyom analizle-
rinin bakteri, mantar ve virtsleri igcerecek sekilde
genislemesi gereken glinimuzde, “omiks” tekno-
lojisi ile virtlans genleri ve metabolitler dahil tim
yasamsal izlerin bir arada degerlendirilmesi yo-
luyla mikrobiyomun hastalik ve saglik durumu ile
iliskilendirilmesi tam ve dogru olarak mumkun ola-
bilir 47. Molekuler mikolojinin gelecegi hizla gelisen
teknolojiye eslik edebilmesine bagl olarak degisip
gelisecektir.
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