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MIKRORNA'LAR: TESPIT YONTEMLERI VE
KULLANIM ALANLARI

Mehmet Sami SERIN'

Son yillarda yapilan tam genom/fonksiyonel analiz
galismalarrinsan genomunun yaygin olarak, protein
kodlamayan, binlerce diizenleyici RNA [non-coding
RNA (ncRNA)] transkribe ettigini ortaya koymus-
tur. Bunlar igerisinde mikroRNA'lar (miRNA), “small
interfering” RNAlar (siRNA), “P-element-induced
Wimply Testis (PIWI) interacting” RNA'lar (piRNA)
ve cesitli, uzun protein kodlamayan RNA'ar [Long
non-coding RNAs (IncRNA)] vardir. Ozellikle miR-

tani ve tedavi stratejisi gelistiriimesinde oldukca
genis bir ilgi odagl haline gelmistir. Non-coding
RNA'larin siniflandinimasi Tablo-1'de verilmistir. Ay-
rica, genom Uzerinde yer alan ve hastaliklarla iliskili
olan genetik varyasyonlarin buyuk bir kisminin, pro-
tein kodlayan bolgelerin disinda kalan ve transkrip-
siyonu kontrol eden “promoter”, “enhancer” gibi bol-
gelerde ve gen ifadesini diizenlemede gorev yapan

ncRNA'arla iliskili oldugu da bulunmustur '2.

NA'lar son 25 yildir gesitli biyomedikal disiplinlerde

Tablo 1. Non-coding RNA'larin Siniflandiriimasi .

Tip Kisa adi Acik Adi Uzunlugu (nt*)
rRNA ribosomal RNA 120-4,500
tRNA transfer RNA 76-90
SNRNA small nuclear RNA 100-300

“Housekeeping” ncRNA'lar SNoRNA small nucleolar RNA 60—-400
TERC TelomeraseRNA bileseni =
tRF tRNA-Derived Fragments 16-28
tiRNA tRNA halves 29-50
MIiRNA microRNA 21-23
SIRNA small interfering RNA 20-25
piRNA piwi-interacting RNA 26—-32

Dizenleyici ncRNA'lar eRNA enhancer RNA 50-2,000
INcRNA long non-coding RNAs >200
circRNA circular RNA 100-10,000
Y RNA Y RNA >

*nt: ntikleotit
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MiRNA-seq yeni nesil dizi analizi teknolojisi
kullanilarak uygulanan bir ¢esit RNA dizilemesidir.
RNA dizilemesinin diger sekillerinden farki, genel-
likle girdi materyalinin ¢ok fazla olmasidir. Bu du-
rum veri analizi ve yorumlanmasinda bazi guglik-
ler ve yanlis on yargilara neden olabilir.

Yiksek verimli dizilemedeki derinlik, dizileme
islemi sirasinda bir nikleotitin ortalama kag kez
okundugunu ifade eder ve miRNA dizisinde dogru-
dan nispi ekspresyon seviyesiyle baglantilidir. Ornek
basina bes milyon okuma, miRNA'larin ifade anali-
zZi icin yeterli istatistiksel glicl saglamaktadir. Bu
derinlikte yeni miRNAlarin kesfedilebilmesi mim-
kiindur. Ayrica ultra derin dizileme ile miRNA'larda,
ornegin sadece kuguk bir bolimundeki mutasyon-
larin bile, tanimlanabilmeleri mimkundur.

Ozetle, miRNA-seq verilerinin analizi ve yorum-
lanmasi, bagdastiricilari ve disuk kaliteli dizileri
kaldirmak igin kisa okumalarin on isleme tabi tu-
tulmasiyla baslar. Bir sonraki adimda, elde edilen
okumalar, miRDeep?2 gibi bir miRNA dizileme ya-
zilm araci kullanilarak bir genom referans dizisiyle
eslestirilir 4,
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