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Insan Genom Projesi kapsaminda insan genomunun %96’sinin dizilenmesi
ve 2001 yilinda Nature dergisinde yayinlanmasi ile yeni bir alan olan “postge-
nomic” terimi ortaya ¢ikmuistir (1). Bununla birlikte insan genomunda ve trans-
kriptomda rol oynayan fonksiyonel elementler tanimlanmasi i¢in kullanilacak
yitksek verimli yontemlerin gelistirilmesine ihtiya¢ duyulmustur. Hiicresel
aktivitelerin diizenlenmesini saglayan molekiillerin belirlenmesi ve genomik
varyasyonlar kisiye 6zgii tedavi calismalarinin merkezinde yer almaktadir(2,3).
Sanger tarafindan 1977 yilinda gelistirilen dideoksi dizileme metodu en sik
kullanilan DNA dizileme teknigidir. Ilk Yeni Nesil Dizileme (YND) teknolojisi
olan pirodizileme yontemiyle ¢alisan 454 Genome Sequencer adli cihaz 2005
yilinda 454 Life Sciences tarafindan ticari kullanima sunulmustur. Bunun arka-
sindan 2006 yilinda Solexa/Illumina ve Roche Applied Biosystems “Sequencing
by Oligo Ligation Detection (SOLiD)” ad1 verilen daha yeni teknolojiler gelis-
tirilmistir. Daha sonra ikinci nesil dizileme yontemleri i¢inde yer alan Qiagen
senteze dayali sekanslama, Polony sekanslama ve tek molekil tespit sistemi
(Helicos BioSciences) sistemleri kullanima sunulmustur. Ugiincii nesil dizile-
me tek molekiil tespit sistemine ek olarak ger¢ek zamanli dizileme yapan 2010
yilinda Pacific Biosciences (PacBio) tarafindan iiretilen tek molekiil tespit siste-
mine ek olarak gercek zamanli dizileme yapmaktadir. Tim bu yeni platformlar
Sanger dizilemeye kiyasla daha kii¢iik milyonlarca DNA pargasini paralel ola-
rak siralayarak genomik tip alaninda devrim yaratmigtir. Elde edilen verilerin
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Elde edilen bilgiler bu hastaliklar ve kanser genetigi hakkinda da bilgi edinil-
mesini saglamistir. Gelisen bu teknolojiler kanser alaninda timorli dokular-
da ortaya ¢ikan varyasyonlarin ve farkli kanser tiplerinin tespitini saglamstir.
Hizla gelisen teknoloji ile gelistirilen yeni nesil DNA dizileme teknolojisi ile
insan genomu ¢ok kisa bir siirede ¢ok daha az maliyetle, dogru ve uzun okuma
zincirleri olusturarak dizilenebilmektedir. Yeni nesil DNA dizileme teknolojisi
ve diger teknolojiler sayesinde insan genomu hakkinda daha fazla bilgi daha
kisa siirede daha dogru ve net bir sekilde elde edilecek ve bu bilgiler dogrultu-
sunda karsilagilan hastaliklarda tedavilerin bulunmasinda fayda saglayacaktir.
Ozellikle ilag teknolojilerinde artik kisiye 6zel tip yaklagimi ile tedaviler uygu-
lanabilmekte, 6zellikle kanser hastalarinda bulunan varyanta yonelik ajanlar
kullanilmaktadir. Ozetle, saglik bilimleri ve teknolojinin kullanildig1 her alanda
YND teknolojilerinden faydalanmak miimkiin olacaktir(21).
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