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Giris

Proteom bir hiicre, doku veya organizmanin geno-
mu tarafindan ifade edilen proteinlerin tamamudir.
Proteom analizi (proteomik) ise proteomun tanim-
lanmasi, yapi, fonksiyon ve etkilesimlerinin belir-
lenmesi amaciyla gerceklestirilen ¢aligmalari igerir.
Proteinler hiicrenin igleyisi i¢in birinci derecede
6neme sahiptir. Hiicrede meydana gelen her olay bir
protein aracilig1 ile veya dogrudan bir protein tize-
rinden gerceklesir. Bu nedenle proteinlerde meyda-
na gelen istenmeyen degisiklikler ¢esitli hastaliklara
sebep olur. Proteom analizi bu hastaliklarin teshis
ve tedavisinde yeni yaklasimlarin gelistirilmesinde
6nemli bir role sahiptir.

Bir canlinin genomu tiim hiicrelerinde ve tiim
yasam evrelerinde biityiik ol¢iide aynidir, bunun-
la birlikte proteomu biiyiik farkliliklar gosterebilir.
Bu konudaki en carpict 6rneklerden biri bocekler
aleminden verilebilir. Tirt1l ve kelebek ayn1 genoma
sahiptir, ancak protein profilleri birbirinden o kadar
farklidir ki dis goriiniisleri ile sanki iki farkli canl
gibi gozitkmektedirler. Bunun sebebi farkli kosullar
altinda genomdaki farkli genlerin ifade edilmesidir.
Bu nedenle bir canlinin genomunun belirlenmesi
¢ok 6nemli olmakla birlikte tek basina bir sey ifade
etmez. Ancak o canlinin proteomunun belirlenmesi
ile gelisimi, fonksiyonu ve hastaliklarinin teshis ve
tedavisi hakkinda can alic1 bilgilere ulasilabilir.

1990 yilinda DNA diziliminin insan geligim
ve saghgindaki etkisini belirlemek tizere baslati-
lan Insan Genom Projesi, 2000 yilinda insan DNA
diziliminin taslak kopyasinin yayinlanmas: ile
sonuglanmigtir. Insan genom projesinin en sagir-
tict sonuglarindan biri 500.000 civarinda oldugu
diisiiniilen insan proteomunun 23.000den az gen
tarafindan kodlandiginin bulunmasidir. Bu say1
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onceden tahmin edilen gen sayisinin neredeyse
dortte biridir. Elde edilen bu sonug proteom analizi-
nin énemini bir kez daha ortaya koymaktadir. Insan
gelisimi ve hastaliklar1 izerinde gerceklesecek yeni
kesifler ancak son derece dinamik ve karmasik olan
insan proteomunun belirlenmesi ile miimkiin ola-
bilecektir. Bu ise genom ve proteom analizlerinde
tiretilen muazzam seviyedeki verinin, bilgisayarlar
ve gesitli yazilimlar ile degerlendirildigi biyoinfor-
matik metotlari ile miimkiindiir.

Giintimiizde proteomik yaklagimlar ile bir do-
kunun veya hiicrenin proteomu detayl ve giiveni-
lir bir sekilde aydinlatilabilmektedir. Bu proteomu
olusturan proteinlerin dizilimleri, polimorfizm so-
nucu olusturduklar: izoformlar ve igerdikleri postt-
ranslasyonel modifikasyonlar nispeten daha kolay
bir sekilde belirlenebilmektedir. Bununla birlikte
proteomik yontemlerin dogru bir sekilde uygulana-
bilmesi i¢in analizin en énemli basamag1 olan 6r-
nek hazirhgmin basari ile gergeklestirilmis olmas:
gerekir. Bu amagla halen proteom &ncesi donemde
de kullanilan 6rnek hazirlama ve protein saflastir-
ma yontemlerinden yararlanilmaktadir. Proteomik
yontemlere ge¢meden once klasik protein analizi
yontemlerinin kisa bir 6zetinin yapilmasi yerinde
olur.

14.1. Protein Saflastirilmasi ve
Karakterizasyonu

Proteom Oncesi donemde proteinler hakkinda ya-
pilan yap1 aydinlatma ¢alismalar1 sadece ileri dere-
cede saflagtirilmis proteinler ile ger¢eklestirilmistir.
Bu yaklasimda proteinlerin yap: ve fonksiyonlari-
nin belirlenebilmesi i¢in saf olarak elde edilmele-
ri gereklidir. Ancak proteinler birbirlerinden ol-
dukea farkli 6zelliklere sahiptir ve farkli hiicresel
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