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Giris

Adli Bilimlerde Mikroorganizmalarin Tarihcesi

Mikroorganizmalar, 19. ylizyilin sonlarina kadar uzanan, kanit olarak
uzun bir ge¢cmise sahiptir. Bu donemdeki adli tip uygulamalarmin ¢ogu,
mikrobiyolojinin, insan ve diger hayvanlarin 6liim nedenlerini ve patojenligini
tesis etmeyi amaglamistir. ve ¢aligsmalarin ¢ogu, Louis Pasteur, Robert Koch
ve Joseph Lister gibi ¢cok dnemli bilim insanlariyla iligkiliydi. Bu ¢aligmanin
sonucu olarak, postmortem mikrobiyolojiye ilgi erken baslamisti.

20. yiizyilda, dncelikle 6lim nedenlerini gilivenilir bir sekilde kanitlamak
onemliydi. Bununla birlikte, mikroorganizmalarin delil olarak kullanilmasi,
1910 yilinda Fransa’nin Lyon kentinde ilk modern kriminal laboratuvarini
kurarak adli bilim {izerinde 6nemli bir etkiye sahip olan adli bilimci Edmond
Locard’in onciiliigiindeydi. Tiim birinci simif adli bilimler 6grencilerinin
‘her temasin bir iz biraktigint’ bildigi bir fikriyle degisim sagladi. Locard,
mikroorganizmalar1 delil olarak; Paris’in bazi bolgelerinde ¢ok sayida
aragtirmada kullanmistir. Boylece, 20. ylizyilin ilk yaris1 adli mikrobiyoloji
i¢cin heyecan verici bir donemdi: Agatha Christie bile bu zamana kadar 6liim
ajanlar1 olarak mikroorganizmalari tanidi. 21. yiizyilin baglarinda, DNA’nin
dizilenmesi i¢in biyoteknolojinin gelismesi ve molekiilleri tanimlamak, dogru
ve ucuz bir sekilde, daha 6nce goriilmemis bir hizda devam ettigi i¢in, adli
tipta mikrobiyal incelemeler biiyiik ilerlemeler i¢in bir bagka asama olmaya
adaydir.
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Ogretilmedigini ve bilinen bir hata oranina sahip olup olmadigini sormasina izin
vererek Frye’nin kararini genisletmistir.

Bildigimiz kadariyla, mikrobiyomlar heniiz PMI, mezar yeri veya nesneler
veya yerlere baglantilar olduguna dair kanit olarak kabul edilmemistir.
Mikrobiyoloji kanitlarinin kabul edilmesi, s6z konusu mikrobiyal kanitlarin
ilgili ve gilivenilir oldugu sonucuna varmak i¢in bir arastirmaci veya avukat
(savcilik veya savunma) gerektirecektir. Kanitlar daha sonra kabul edilebilirlik
saglamak i¢in bir durusmaya (Frye durusmasi veya Daubert durugmasi olarak
bilinir) tabi olacaktir. Bu nedenle, adli bilim i¢in mikrobiyoloji araglarinin
giivenilirligi daha iyi arastirllmali ve kantitatif makine 6grenme yontemleri
kullanilarak olusturulan hata oranlari olmalidir. Su ana kadar yapilan aragtirmalar
umut verici olsa da, mikrobiyoloji bilimi ile ilgili adli sorugturmalarin tutarl
bir bileseni olarak kurulabilmesi i¢in ele alinmasi gereken birka¢ konu vardir.
Bu kabul edilebilirlige giden ilk adimdir: farkindalik olugturulmasi. Bununla
birlikte, laboratuvarlardaki is akiginda maliyet, egitim ve ekipmanin dahil
edilmesi olmak iizere diger bazi 6nemli engeller mevcuttur. Insan DNA
kanitlarin analiz edilmesine yonelik mevcut geribildirimler géz oniinde
bulunduruldugunda, bir laboratuvara mikrobiyom tekniklerinin eklenmesi,
kaynaklarin engellenmesi ve hesaplama giiciinde hizla azalan maliyetler bu
sorunu ¢ozebilirse de, kaynak engelleyici olabilir. Ayrica, bu teknikler igin
bir dogrulama stratejisi belirlenmeli ve kabul edilebilir bir protokol ve hata
orani olusturulabilecektir. Maliyet, egitim ve validasyon gibi kilit engeller ele
alindiginda, mikrobiyomlarin fiziksel kanit olarak kabul edilebilmesi miimkiin
olabilecektir. Bu sorunlar agilmaz degildir, ancak bunlar cok dnemlidir ve yakin
gelecekte ele alinmalidir.
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