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Giriş

Adli Bilimlerde Mikroorganizmaların Tarihçesi
Mikroorganizmalar, 19. yüzyılın sonlarına kadar uzanan, kanıt olarak 

uzun bir geçmişe sahiptir. Bu dönemdeki adli tıp uygulamalarının çoğu, 
mikrobiyolojinin, insan ve diğer hayvanların ölüm nedenlerini ve patojenliğini 
tesis etmeyi amaçlamıştır. ve çalışmaların çoğu, Louis Pasteur, Robert Koch 
ve Joseph Lister gibi çok önemli bilim insanlarıyla ilişkiliydi. Bu çalışmanın 
sonucu olarak, postmortem mikrobiyolojiye ilgi erken başlamıştı.

20. yüzyılda, öncelikle ölüm nedenlerini güvenilir bir şekilde kanıtlamak 
önemliydi. Bununla birlikte, mikroorganizmaların delil olarak kullanılması, 
1910 yılında Fransa’nın Lyon kentinde ilk modern kriminal laboratuvarını 
kurarak adli bilim üzerinde önemli bir etkiye sahip olan adli bilimci Edmond 
Locard’ın öncülüğündeydi. Tüm birinci sınıf adli bilimler öğrencilerinin 
‘her temasın bir iz bıraktığını’ bildiği bir fikriyle değişim sağladı. Locard; 
mikroorganizmaları delil olarak; Paris’in bazı bölgelerinde çok sayıda 
araştırmada kullanmıştır. Böylece, 20. yüzyılın ilk yarısı adli mikrobiyoloji 
için heyecan verici bir dönemdi: Agatha Christie bile bu zamana kadar ölüm 
ajanları olarak mikroorganizmaları tanıdı. 21. yüzyılın başlarında, DNA’nın 
dizilenmesi için biyoteknolojinin gelişmesi ve molekülleri tanımlamak, doğru 
ve ucuz bir şekilde, daha önce görülmemiş bir hızda devam ettiği için, adli 
tıpta mikrobiyal incelemeler büyük ilerlemeler için bir başka aşama olmaya 
adaydır.
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öğretilmediğini ve bilinen bir hata oranına sahip olup olmadığını sormasına izin 
vererek Frye’nin kararını genişletmiştir.

Bildiğimiz kadarıyla, mikrobiyomlar henüz PMI, mezar yeri veya nesneler 
veya yerlere bağlantılar olduğuna dair kanıt olarak kabul edilmemiştir. 
Mikrobiyoloji kanıtlarının kabul edilmesi, söz konusu mikrobiyal kanıtların 
ilgili ve güvenilir olduğu sonucuna varmak için bir araştırmacı veya avukat 
(savcılık veya savunma) gerektirecektir. Kanıtlar daha sonra kabul edilebilirlik 
sağlamak için bir duruşmaya (Frye duruşması veya Daubert duruşması olarak 
bilinir) tabi olacaktır. Bu nedenle, adli bilim için mikrobiyoloji araçlarının 
güvenilirliği daha iyi araştırılmalı ve kantitatif makine öğrenme yöntemleri 
kullanılarak oluşturulan hata oranları olmalıdır. Şu ana kadar yapılan araştırmalar 
umut verici olsa da, mikrobiyoloji bilimi ile ilgili adli soruşturmaların tutarlı 
bir bileşeni olarak kurulabilmesi için ele alınması gereken birkaç konu vardır. 
Bu kabul edilebilirliğe giden ilk adımdır: farkındalık oluşturulması. Bununla 
birlikte, laboratuvarlardaki iş akışında maliyet, eğitim ve ekipmanın dahil 
edilmesi olmak üzere diğer bazı önemli engeller mevcuttur. İnsan DNA 
kanıtlarının analiz edilmesine yönelik mevcut geribildirimler göz önünde 
bulundurulduğunda, bir laboratuvara mikrobiyom tekniklerinin eklenmesi, 
kaynakların engellenmesi ve hesaplama gücünde hızla azalan maliyetler bu 
sorunu çözebilirse de, kaynak engelleyici olabilir. Ayrıca, bu teknikler için 
bir doğrulama stratejisi belirlenmeli ve kabul edilebilir bir protokol ve hata 
oranı oluşturulabilecektir. Maliyet, eğitim ve validasyon gibi kilit engeller ele 
alındığında, mikrobiyomların fiziksel kanıt olarak kabul edilebilmesi mümkün 
olabilecektir. Bu sorunlar aşılmaz değildir, ancak bunlar çok önemlidir ve yakın 
gelecekte ele alınmalıdır.
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