ADLI ENTOMOLOJI

| GIRIS

Entomoloji; entomon=boécek ile logos=bi-
lim kelimelerinin birlesmesinden olugmus olup,
boceklerin yapisini, gelismesini, yasayisini ve
ekolojik ozelliklerini inceleyen bir bilim dalidir.
Zoolojinin bir dali olan entomoloji, diinyada ya-
sayan tim Arthropodalar1 (arthros: eklem, po-
dos: ayak) kapsamaktadir. Giliniimiizden 400
milyon y1l 6nce yasayan boceklerin bilinen 1 mil-
yonun lizerinde tiirli olup, yeryiiziinde yasayan
canlilarin %70-80’ini olusturmaktadir. En az 10
milyon tiiriiniin oldugu tahmin edilen boceklerin
15 bin kadar da fosil tiiriiniin oldugu ve her sene
birkag bin yeni tiiriin tanimlandig1 bilinmektedir.
Boceklerin toplam sayisinin 1 trilyon, agirliginin
ise 2.7 milyar ton oldugu diisiiniilmektedir. Yani
yeryliiziindeki her insana kars1 170 milyon bocek
vardir. Arthropodlarin sadece kiigiik bir bolimi
tip, veteriner ve adli entomoloji agisindan 6nem-
lidir (-9,

Bocekler arasinda insana yararli olanlar, za-
rarli olanlar ve herhangi bir etkisi olmayanlar da
vardir. Insanlarin yetistirdigi ve depo ettigi besin
maddelerinin yaklasik {i¢te birini bocekler yer
veya ise yaramaz hale getirir. Bocekler genellik-
le bitkilerle bir kism1 da hayvansal gidalarla bes-
lenir. Kis mevsiminde metabolizmalar1 yavaslar;
hatta beslenmeden kis1 gecirebilirler. Cok giiclii
¢ogalma yetenegine sahip olan bocekler, en kotl
kosullarda bile nesillerini siirdiirebilirler.

Erdal POLAT'

Eriskin donemde insan ve hayvan paraziti ol-
mayan, ancak larva donemlerinde insan ve hay-
vanlarin doku ve organlarina yerleserek miyaz
denen parazitlige neden olan miyaz sinekleri,
normal olarak hayvanlarin lesleri ve hatta bitki-
sel maddelerle beslenirler ¢,

Lord ve Stevenson 1986 yilinda entomolojiyi
kent (sehir), depo ve tibbi (medikokriminal) en-
tomoloji olarak tice ayirmislardir:

1- Sehir entomolojisi: Bocekler ve ilgili hay-
vanlarin, evlere, bahcelere ve binalara olan isti-
lasint igerir. Sehir entomolojisi, dogadaki sivil ve
zararli bocek tiirlerine odaklanir; bahce zararlila-
11, karinca, pire, termit gibi.

2- Depolanmus iiriinler entomolojisi: Depo-
lanmis besin ve besin pargalarinin iglerinde ya
da iizerinde gozlenen bocekler ve diger eklemba-
caklilarla ilgili alanlar kapsar. Bu alan acikta ve
restoranlarda satilan yiyecek ve i¢ecek iirtinleri-
nin kontaminasyonu ile de ilgilenmektedir.

3- Medikokriminal entomoloji: Uyusturu-
cu kagakeiligi, zehirlenmeler, cinayet olaylari,
stipheli olumler gibi pek ¢ok olaylarin ¢oziim-
lemesinde ve 6liim sonras1 gecen zamanin tespit
edilmesinde, boceklerden elde edilen verilerin
kullanilmasidir. Medikokriminal entomoloji adli
bilimler i¢in giiglii bir silahtir; en sik 6liimden
sonra gegen zamanin tahmininde (Posmortem In-
terval= PMI) kullanilmaktadir ¢
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icin kullanilmaktadir. Ozellikle B. anthracis i¢in
bir¢ok firmanin ticari RT-PCR kiti mevcuttur ¢V,

— Microarray: DNA c¢iplerinin kullanildigi
yontemlerdir. Cipler, son derece paralel isleme
ile mikro formatta DNA hibridizasyon (eslesme)
analizine izin verirler. Belirli bir DNA boélgesine
spesifik oligoniikleotid dizisinin kat1 bir destek
ortamina tutturularak hareketsiz hale getirilmesi
ile problar olusturulur. Bu problar bir 6rnekteki
kendisine 6zel DNA dizisi ile karsilastiklarin-
da onunla esleserek onun ortamdan se¢ilmesini
saglarlar. Floresan boya ile isaretli olan bu prob-
lar hibridizasyon sonrasinda 1s1ma ozelliklerine
bagl olarak 6zel cihazlar vasitasiyla belirlenir-
ler. Cipler klinik ve epidemiyolojik tanilama-
larda kullanilabilmektedir. Wong ve ark. (2004)
SARS koronaviriisiiniin belirlenmesini saglayan
microarray gelistirmislerdir. Cip yaklasimi ile
SARS koronaviriisiinii izlemenin ve mutasyon-
lar1 belirlemenin hizli, dogru ve ucuz oldugunu
ortaya koymuslardir ©7.

SONUC

Mikrobiyoloji ve mikrobiyal ekolojideki mo-
dern gelismeler, prokaryotlarm ve Okaryotlarin
oldukca net bir sekilde incelenmesine olanak
tanimaktadir. Bu gelismeler ve bilgilerde bize
mikroorganizmalardan adli bilimlerde de fayda-
lanma olanagi sunmustur. Mikroorganizmalarin
bir ortamda yasamalarini etkileyen en 6nemli pa-
rametreler sicaklik, nem ve oksijendir. Bu para-
metreler mikrobiyal kanitlarin yorumlanmasinda
dikkate almmalidir. Ayn1 zamanda mikroorga-
nizmalarin yasadiklari ¢evrelerde enerji ve besin
kaynaklari i¢in birbirleri ile yaris halinde olduk-
lar1 unutulmamalidir. Mikroorganizmalarin ha-
yatta kalmak i¢in nasil rekabet ettigini anlamak,
mikrobiyal delillerin dogru sekilde yorumlanma-
st ve adli mikrobiyolojinin efektif kullanilabil-
mesi agisindan oldukg¢a dnemlidir.

Sonug olarak; Bireye veya kitlelere yonelik
bir su¢ s6z konusu oldugunda mikroorganizma-
larin veya onlarin tirettikleri toksinlerin bu sugun
silah1 olup olmadiginin bulunmasi sug¢lunun bu-
lunmasi yoniinde atilacak dnemli adimlardan bir
tanesidir. Ayrica kaza, ihmal, hata veya ¢evresel

kosullarin olumsuzlugu gibi ¢esitli sebeplerden
dolayr adli vakanin ¢6zlilmesi i¢in toplanmis
veya toplanacak deliller i¢in mikrobiyal kontami-
nasyon ve bozulma riski her zaman vardir. Tiim
bu nedenlerle adli c¢aligmalarda mikrobiyoloji
biliminden giin gegtikce daha fazla faydalanila-
cagini soylemek miimkiindiir. Adli mikrobiyolo-
ji her gegen giin biraz daha gelisen, molekiiler
yontemlerdeki ilerlemeler ile yenilenen, cezai
sorusturmalarda dogru kararlarin alinmasina kat-
k1 saglayacak delillerin sunulmasinda 6nemli rol
oynayan bir alan olarak karsimiza ¢ikmaktadir.
Ulkemizde adli mikrobiyoloji alaninda uzman-
lagmis insanlarin yetistirilmesi ve bu uzmanlar-
dan olusan bilimsel ¢alisma gruplar1 kurulmas,
molekiiler yontemleri de i¢eren yeni tekniklerin
gelistirilmesi ve bu tekniklerin rutin ¢aligmalar-
da kullanilmasi adli mikrobiyolojik vakalarin ¢6-
zlilmesi agisindan her gegen giin daha fazla nem
kazanmaktadir.

Anahtar Kelimeler: Mikrobiyoloji, Bakteri,
Fungus, Mikrobiyal Delil, PCR
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