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ADLİ GENETİK 8.

GIRIŞ
Adli genetik, olay yerinden usulüne uygun 

olarak toplanmış biyolojik delillerin, bilimsel 
veriler ışığında değerlendirilerek olaya karışmış 
kişilerin tespitini, olay yeri ile mağdurun veya 
failin ilişkisini belirlemeyi amaçlayan bir bilim 
dalıdır (Locard’ın Delil Transfer İlkesi) (1) . Bu bi-
lim dalı adli bilimlerin bir alt dalı olan kriminalis-
tik bilimi içerisinde yer almaktadır. Adli genetik 
uygulamalar; olay yerinden elde edilen delillerin 
şüphelinin kıyafetleri, temas ettiği nesneler veya 
bedenlerinden elde edilen materyallerle karşılaş-
tırılması; doğal ve kriminal ölümler ile kitlesel 
ölüm vakalarında olay yerindeki cesetler, vücut 
parçaları ve insan kaynaklı biyolojik materyal-
lerin elde edilerek felaket kurbanlarının kimlik-
lendirilmesi gibi birçok olguyu kapsamaktadır 
(2). İnsan hakları ihlalleri, göçler ve göçmenlerle 
ilgili davalar, babalık ve akrabalık testleri, 
akrabalık ilişkisinin belirlenerek medeni hukuk 
ve miras hukuku alanlarında davaların hızla 
çözüme kavuşturulması da adli genetikte deoksi-
ribonükleik asit (DNA) teknolojisinin adli amaç-
lı kullanım alanına verilebilecek örneklerdir. 

Bugün adli genetikte DNA, suçun aydınlatıl-
ması ve mağdurların aklanmasını sağlayarak yar-
gılamanın sonuçlarını etkileyecek temel bir unsur 
haline gelmiştir. Masumiyet Projesi gibi geriye 
dönük incelemelerle hatalı yargı kararlarının dü-
zeltilmesini ve aslında suçlu olmayıp mahkûm 

edilen kişi veya kişilerin yeniden yargılanma 
hakkını doğurarak aklanmasını sağlamaktadır. 

1.Geçmişten Günümüze Adli Genetik 
ve Adli Genetik Alanında Kullanılan 
Temel Kavramlar
Olay-olay yeri-suç-suçlu-mağdur arasındaki 

ilişkinin ortaya çıkarılması ve adli makamların 
failin kim olduğu sorusuna yanıt verebilmesi, 
sıklıkla olay yerine bırakılmış biyolojik 
örneklerden laboratuvar koşullarında elde 
edilen DNA’nın miktarına ve kalitesine bağlıdır. 
Bu açıdan adli genetiğin amaçlarından biri, 
olay yerinden toplanan çevresel faktörlerden 
etkilenmiş ve eser miktarda elde edilen biyolojik 
örneklerin analizinin zor olduğu durumlarda bile 
farklı moleküler genetik yöntemler kullanarak 
olayın çözümlenmesi ve fail(lerin) bulunmasıdır. 
Diğer bir amacı da olaya dahil olmayan, suçsuz 
kişilerin masumiyetini ortaya çıkarmaktır. 
Olay yerindeki biyolojik deliller; doğrudan 
bulunabileceği gibi, dolaylı olarak başka nesneler 
üzerinde de bulunabilir. Tarak, kişisel takı ve süs 
eşyaları, sakız, sigara izmariti, zarf, pul, mutfak 
eşyaları çatal kaşık peçete ya da bardak üzerinde 
bulunabilen tükürük veya epitel hücreleri; tırnak 
içlerinde bulunabilen doku artıkları; giysiler 
üzerinde bulunabilen deri epitel hücreleri, saç ya 
da kıllar; giysi, koltuk, halı, vb. her türlü eşyada 
bulunabilen kan ya da semen lekeleri, deri 
döküntü hücreleri buna örnek olarak verilebilir.
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görevi olay yerinden toplanan numunelerle 
şüpheli ve mağdurdan alınan referans 
numuneleri karşılaştırmak ve mahkemeye suçu 
aydınlatabilecek bir rapor sunmaktır. 

Anahtar Kelimeler: Adli Genetik, DNA 
Analizi, Kısa Tekrar Dizileri (STR), Polimeraz 
Zincir Reaksiyonu (PCR), Tek Nükleotid poli-
morfizmi (SNP)
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