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Temel Onkoloji, kanserle ilgili en glincel konular-
da arastirmalar yiritmek amaciyla kurulmus ve
bunlarin uygulama alanlari konusunda donanim-

I, bilgi ve deneyim sahibi arastirmaci insan gi-
clint yetistirmeyi hedefleyen, gelecekte kanser
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alaninda bilimsel ve klinik acidan 6ncilik edebi-
lecek, yeni gelismeleri yakindan izleyen, onkolo-
jinin alt bilim dallarindan biridir. Kanserle iliskili
tiim konular Temel Onkoloji’nin ilgi alani olmakla
birlikte, 6zellikle karsinogenezin mekanizmalari-
nin ve molekiler temelinin arastirildigl, bu me-
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Sekil 28: BRCA eksikligi ve PARP inhibisyonu arasinda sentetik letalite mekanizmasi.

DNA siklikla hasara maruz kalmaktadir, ancak tek iplikli kirllmalar (SSB) normal olarak baz eksizyon onarimi ta-
rafindan verimli bir sekilde onarilmaktadir (PARP, baz eksizyon onariminin anahtar bilesenidir). PARP inhibisyonu
durumunda SSB’lerin devamhhgi gelismektedir. Bu kirilmalar normal hiicrelerde BRCA1 ve BRCA2 gerektiren ho-
molog rekombinasyon yolu ile onarilmaktadir. BRCA1 veya BRCA2'nin mutasyonu veya yoklugunda ise DNA tamir
edilememekte ve bu da hicre 6limi ile sonuglanmaktadir (DSB; cift iplikli kiriima).

Kanser hiicresinin molekiler ve genetik kar-
masikhgl karsisinda, timor gelisminde ve bi-
yimesinde rol oynayan gen aglarinin ve sinyal
yolaklarinin birbirleriyle nasil etkilestigi ve cev-
resiyle iliskisi ile ilgili temel prensipler Gzerinde
arastirma yapmak onemli hale gelmistir. Gele-
cekte bu temel prensipler daha anlasilir hale ge-
lerek karsinogenez siireci aydinlanacak ve yeni
tedavi yontemleri gelistirilerek kanser hicreleri
bu savasi kaybedecektir.
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