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Diinya genelinde yaklasik 143.000kisi bobrek karsinomu nedeniyle hayatini
kaybetmistir. Bobrek kanserlerinin (%80-85)’i renal parankimden kaynaklanan
renal hiicreli karsinomlardir (RHK’ler). Kalan %15-20’lik boliim temel olarak re-
nal pelvisin tirotelyal karsinomlaridir. Bobrek kanseri yetiskinlerde goriilen tiim
malignitelerin %2’inden sorumludur ve etkilenen hastalardaki erkek-kadin oram
2:1dir [1]. RHK insidansinin Avrupada ve Amerika Birlesik Devletlerinde son
otuz yildir kararl bir sekilde yiikseldigi kaydedilmistir. Sigara igmek veya organik
¢oziiciiler, asbest gibi kimyasal karsinojenlerin renal tiimérogenezle iliskili oldu-
gu bilinmektedir. Obezite, hipertansiyon ve/veya antihipertansif ila¢ kullanimi-
nin RHK riskiyle pozitif iliski sergiledigi belirlenmistir (1).

Renal hiicreli tiimérlerin morfolojik, immiinohistokimyasal, molekiiler ve epi-
demiyolojik 6zelliklerine iliskin bilgilerin artis1 ile renal hiicreli timorlerin sinif-
landirmas1 Diinya Saghk Orgiitii (DSO) tarafindan giincellenmistir.

Renal hiicreli tiimorler renal tiibiil epitelinden kaynaklanan farkl genetik, epi-
genetik anormalliklerin goriildiigi, histolojik ve molekiiler yonden heterojen bir
grup timori ifade eder [1-2-3-4-5].

2016 DSO Siniflandirmasi

Revize DSO siniflandirmas, renal hiicreli tiimérlerin molekiiler, patolojik epi-
demiyolojisinin yeni tanimlanan ozellikleriyle ilgili bilgilerdeki gelismelere da-
yandirilmistir. Renal hiicreli tiimorlerin alt tipleri, tanimlayici veya karakteristik
ozelliklere dayalidir (Tablo 1) [1]. Baslica alt tipler olan berrak hiicreli RHK (BH-
RHK) (Sekil 1A), papiller RHK (PRHK) (Sekil 1B) ve kromofob RHK (KRHK)
(Sekil1C), tim RHK’lerin sirasiyla %65-70, %15-20 ve %5-7’sini olusturur. Bu
alt tiplerin adlar1 baskin sitoplazmik (hiicresel) 6zellikleri ile boyanma 6zellikleri-
ne (6rn. BHRHK, KRHK ve renal onkositom), yapisal ve morfolojik 6zelliklerine
(6rn. PRHK) veya bu 6zelliklerin kombinasyonlarina (6rn. berrak hiicreli papil-
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