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Bölüm 1

PROTEOMİK

Evren KOÇ1

GİRİŞ

Watson ve Crick tarafından Nisan 1953’te yayımlanan “Nük-
leik Asitlerin Moleküler Yapısı: Deoksiriboz Nükleik Asit İçin Bir 
Yapı” başlıklı çalışma ile tüm canlıların DNA yapısı açıklanmış, 
yaşamımızı ve sağlığımızı biçimlendiren bu yapı ile başka bilin-
meyenler de çözümlenmiştir. Daha sonra genlerle ilgili yapılan 
çalışmalarla DNA üzerinde yer alan genler tanımlanmıştır. An-
cak sadece genleri tanımlamak hastalıkların teşhisi, tedavisi ve 
önlenmesinde yeterli olamamıştır. Asıl önemli kısım, canlı tanı-
mına anlamını veren moleküllerin, yani proteinlerin tanımının 
yapılmasıydı; ki, bu sayede hücrelerin canlılıklarını nasıl koru-
dukları, birbirleriyle nasıl haberleştikleri, hücre yapısının nasıl 
geliştiği, hücre çeşitliliğinin nasıl sağlandığı, kısaca yaşamın te-
melinin açıklanmasında proteinlerin daha derinlemesine anlaşıl-
masıyla bir başka devrimin kapısı aralanmıştır (1).

PROTEOM; PROTEin ve genOM sözcüklerinin birleştirilme-
siyle oluşturulmuş ve belirli bir zamanda, belirli koşullar altında 
belirli bir hücre veya organizma türünde eksprese edilen prote-
inler kümesidir (2). Genom çalışmalarındaki DNA-RNA analiz-
leri sonucu elde edilen ihtimaller günümüzde birçok olayın ay-
dınlatılmasında yetersiz kaldığından dolayı, proteinlerin gerçek 
miktarları, fosforilasyon, metilasyon, açilasyon, sülfasyon gibi 
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matinlerle ilişkili proteinler kapsamlı bir şekilde belirlenmiş ve 
heterokromatin organizasyonu ve stabilitesi için önemleri vurgu-
lanmıştır (41).

Günümüzde tek biyomarker ile kanser tanısının yapılabilmesi 
yeterli değildir. Bu nedenle proteomik çalışmalardan elde edilen 
yeni markerlar kanser teşhis ve tedavisinde özgüllüğü arttırmak-
tadır. Bu gibi amaçlarla kanserli ve normal doku proteinleri kı-
yaslanarak proteinler belirlenir ve bu proteinlerden marker ola-
rak tanıda değeri olanlar bulunarak ve saflaştırılır (42,43). Tüm 
bu gelişmeler ise kanser ve başka pek çok hastalığın tanısı ve te-
davisinde yol gösterici bir role sahiptir.
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