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Bölüm AKCİĞER KANSERİ’NDE 
YENİ NESİL DİZİLEME 
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Tıbbi Genetiğin son yıllarda gösterdiği hızlı gelişim özellikle moleküler tanı ala-
nındaki önemini giderek arttırmıştır. Bu yükselişte özellikle yeni nesil dizileme 
yönteminin (YND) payı yadsınamaz. Bu yöntemin rutin klinik laboratuvar uy-
gulamalarında; özellikle de onkoloji alanındaki gün geçtikçe artan kullanımı, 
YND’yi bir kademe daha ön plana çıkarmaktadır. Konvansiyonel genetik tanı 
testlerine göre daha hassas ve güvenilir bir çalışma yöntemi olmasına karşın gerek 
dünyada gerekse ülkemizde bu yeni teknolojinin kullanımına ve klinik uygulama-
lara entegre edilmesine yönelik yeterli sayıda kaynak bulunmamakta ve bu durum 
yöntemin yaygın ve doğru kullanımını zorlaştırmaktadır. Oysa ki, günümüzde 
YND ile çok daha fazla sayıda geni aynı anda çalışmak ve hem hasta hem de has-
talık hakkında daha fazla bilgiye ulaşmak mümkün olmaktadır (Reinecke, Satya 
ve DiCarlo, 2015). Böylece kliniklerde hastaların kesin tanı bilgilerinin yanında, 
tedavide ve hastalığın seyrinde fayda sağlayacak önemli bilgiler elde edilerek on-
koloji kliniklerinin iş akışına büyük katkı sağlanabilecektir.

YND yöntemi ile daha önce de belirtildiği üzere çok daha hızlı ve hassas so-
nuç almak, daha fazla dizileme verisi elde etmek mümkün olmaktadır. Ancak bu 
yöntem, yüksek veri eldesi nedeniyle çok daha kapsamlı analizlerinin yapılmasını 
gerektirmektedir. Yapılacak çalışmanın güvenilir ve eksiksiz olması, biyoinforma-
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