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Tibbi Genetigin son yillarda gosterdigi hizli gelisim 6zellikle molekiiler tan ala-
nindaki 6nemini giderek arttirmigtir. Bu ytikseliste 6zellikle yeni nesil dizileme
yonteminin (YND) pay1 yadsinamaz. Bu yontemin rutin klinik laboratuvar uy-
gulamalarinda; ozellikle de onkoloji alanindaki giin gectik¢e artan kullanimi,
YNDYyi bir kademe daha 6n plana ¢ikarmaktadir. Konvansiyonel genetik tani
testlerine gore daha hassas ve giivenilir bir ¢aligma yontemi olmasina karsin gerek
diinyada gerekse iilkemizde bu yeni teknolojinin kullanimina ve klinik uygulama-
lara entegre edilmesine yonelik yeterli sayida kaynak bulunmamakta ve bu durum
yontemin yaygin ve dogru kullanimini zorlastirmaktadir. Oysa ki, glintimiizde
YND ile ok daha fazla sayida geni ayn1 anda ¢alismak ve hem hasta hem de has-
talik hakkinda daha fazla bilgiye ulasmak miimkiin olmaktadir (Reinecke, Satya
ve DiCarlo, 2015). Boylece kliniklerde hastalarin kesin tani bilgilerinin yaninda,
tedavide ve hastaligin seyrinde fayda saglayacak 6nemli bilgiler elde edilerek on-
koloji kliniklerinin is akisina biiyiik katk: saglanabilecektir.

YND yontemi ile daha 6nce de belirtildigi tizere ¢ok daha hizli ve hassas so-
nug almak, daha fazla dizileme verisi elde etmek miimkiin olmaktadir. Ancak bu
yontem, yliksek veri eldesi nedeniyle ¢ok daha kapsamli analizlerinin yapilmasini
gerektirmektedir. Yapilacak calismanin giivenilir ve eksiksiz olmasi, biyoinforma-
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